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OZET

Yiiksek Lisans Tezi

GUMUSHANE iLi YEREL FASULYE GENOTIPLERININ MORFOLOJIiK VE
TARIMSAL OZELLIKLER YONUNDEN KARAKTERIZASYONU

Veysel SOYDAS

Atatiirk Universitesi
Fen Bilimleri Enstitiisii
Tarla Bitkileri Anabilim Dali
Tahillar ve Yemeklik Baklagiller Bilim Dali

Danigsman: Dog. Dr. Murat AYDIN

Giimiishane Ili Kelkit ilgesi seker fasulyesi lezzeti yoniinden Tiirkiye genelinde biiyiik bir
tine sahiptir. Fasulye tiretiminin daha verimli hale getirilmesi ve 1slah ¢aligmalar1 i¢in
fasulye popiilasyonlarini temsil eden genotiplerin toplanarak karakterizasyonlarinin
yapilarak temel 6zelliklerinin belirlenmesi ve muhafaza altina alinmasi1 gerekmektedir.
Bu arastirmada, 2014 yilinda hasat doneminde Giimiishane merkez ve ilceler gezilerek
popiilasyonu temsil eden 49 genotip toplanmis ve 2015 yilinda Giimiishane Kelkit ilgesi
Obektas beldesinde Sansa Bagli Tam Bloklar Deneme Deseninde 3 tekrarlamali olarak
morfolojik ve tarimsal 6zellikler yoniinden denemeye alinmistir. Genotipler Uluslararasi
Bitki Gen Kaynaklar1 Arastirma Enstitiisii (IPGRI) ve Avrupa Birligi Ortak Bitki Cesitleri
Ofisi (EU-CPVO) tarafindan gelistirilen c¢esit degerlendirme kriterlerine goére 31
morfolojik 6zellik bakimindan karakterizasyonu yapilmis ve ayrica Tohumluk Tescil ve
Sertifikasyon Merkezi Miidiirliigii’niin Tarimsal Degerleri Olgme Denemeleri Teknik
Talimatinda belirttigi 9 tarimsal dzellik yoniinden incelenmistir. Incelenen 31 morfolojik
ozelligin 21 tanesinde genotiplerin degisliklik gosterdigi ve Tarimsal Ozellikler
bakimindan genotipler arasinda 6nemli farklarin bulundugu belirlenmistir. Genotipler,
morfolojik ve tarimsal 6zellikleri bakimindan ayr olarak kiimele analizine tabi tutulmus
genotiplerin morfolojik olarak {ig; tarimsal 6zellikler bakimindan ise dort ana grupta
toplandigi belirlenmistir.  Aragtirma sonucunda, tane verimi, 100 tane agirligi ve
bakladaki tane sayis1 bakimidan en yiiksek ve erkenci genotiplerin yer aldigi grupta
bulunan genotiplerin (6zellikle 4, 40, 1, 35, 2, 12, 15 nolu genotipler) iimitvar oldugu
belirmis ve iistiin 6zellikleri devam ettirenlerin genotiplerin belirlenmesi i¢in sonraki tiriin
yillarinda tarla denemelerine devam edilmesi gerektigi sonucuna varilmastir.

2019, 76 sayfa

Anahtar Kelimeler: Kelkit, morfolojik, verim, verim unsurlari, kiimeleme
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Master Thesis

CHARACTERIZATION OF COMMON BEAN LANDRACES IN GUMUSHANE
IN TERMS OF MORPHOLOGICAL AND AGRICULTURAL
CHARACTERISTICS

Veysel SOYDAS

Atatiirk University
Graduate School of Natural and Applied Sciences
Department of Field Crops
Cereals and Pulse Crops

Supervisor: Assoc. Prof. Dr. Murat AYDIN

Gumiishane Kelkit sugar bean has a great reputation in Turkey in terms of taste. In order
to make bean production more efficient and breeding studies, it is necessary to collect and
characterize the genotypes representing the bean populations and determine their main
characteristics. In this research, 49 common bean genotypes representing the population
were collected by visiting central and districts of Giimiishane during the harvest period
in 2014 and they were tested for morphological and agricultural characteristics based on
randomized complete block design with three replications in the Obektas town of
Guimiishane-Kelkit in 2015 crop season. Genotypes were made characterization in terms
of 31 morphological characteristics according to the variety evaluation criteria developed
by International Plant Genetic Resources Institute (IPGRI) and European Union -
Community Plant Variety Office (EU-CPVO). In addition, they were examined in terms
of 9 agricultural characteristics which were stated in the Technical Instructions for
Testing of Agricultural Values by the Directorate of Variety Registration and Seed
Certification Center. It was determined that genotypes showed variation in 21 of the 31
morphological characteristics and there were significant differences between genotypes
in terms of agricultural characteristics. The genotypes were subjected to cluster analysis
separately in terms of morphological and agricultural characteristics and it was
determined that genotypes were grouped into three main groups based on morphological
characteristics and four main groups based on agricultural characteristics. Genotypes
(especially #4, #40, #1, #£35, #2, #12, #15 genotypes) in the group which was the highest
grain yield, 100 grain weight and number of grain per pod and the earliest in terms of
maturation were found to be promising, and it was concluded that field trials should be
continued in the following crop years in order to identify genotypes that maintain superior
characteristics.

2019, 76 pages
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1. GIRIS

Fasulye (Phaseolus vulgaris L.), Fabaceae (baklagiller) familyasi, Phaseolus cinsi
igerisinde yer almaktadir. Diinyada fasulyenin yaklasik olarak 230 tiirii bulundugu ve bu
tirlerden 20 tanesinin insan besini olarak kullanildigi, en ¢ok yetistirilen tiiriin ise P.
vulgaris oldugu bilinmektedir (Uysal 2002; Giinay 2005). Kuru fasulyeler, rehidrasyon
sonrasi1 olgun kuru tohum olarak tiiketilen, taze fasulyeler ise kabugu olgunlasmadan taze
olarak tiiketilen fasulyelerdir (Myers and Baggett 1999). Fasulye insan besini haricinde
hayvan besini olarak, kozmetik sanayinde ve boya yapiminda da kullanilmaktadir (Singh
et al. 2007). Ayrica gapa bitkisi olmasi, miinavebeye girmesi, kok yapisi yardimiyla alt
tabakalardaki besin elementlerini topragin Tlstiine tasimasi, topragi gevsetmesi,
koklerinde Rhizobium bakterisinin olusturdugu nodiiller sayesinde topraga azot

baglamasi yoniinden 6nemli bir baklagil bitkisidir (Sprent and Sprent 1990).

Taze, kuru ve konserve olarak tiiketilen fasulye protein, kompleks karbonhidratlar,
vitamin ve mineral madde bakimindan yiiksek oldugundan insan beslenmesinde
onemlidir (Sehirali 1988). Protein orani %19-31 arasinda olmasindan dolay: gelismekte
olan iilkelerde hayvansal protein yerini almaktadir (Sehirali 1988). Ayrica, biyolojik
olarak aktif fito kimyasallar icermektedir (Rochfort and Panozzo 2007).

FAO verilerine gore son 10 y1l degerlendirildiginde diinya fasulye ekilisi 2008 yilinda
yaklasik 26,7 milyon ha olan ekim alani, 2017 yilinda 36,5 milyon ha’a; iiretimi ise 21,9
milyon tondan 31,4 milyon tona ¢ikmistir (FAOSTAT 2019) (Sekil 1.1). Diinya genelinde
fasulye iireten baslica iilkeler arasinda 2017 yil1 itibariyla en fazla tiretime 6,39 milyon
ton ile Hindistan sahip iken, bunu 5,47 milyon ton ile Myanmar, 3,03 milyon ton ile
Brezilya ve diger iilkeler izlemis diinya fasulye ekilisinin %47,4’si bu ilk ii¢ iilkede
gerceklesmistir (Sekil 1.2). 2017 yili itibariyle fasulye iiretimi ana kitalar diizeyinde ele
alindiginda, en fazla fasulye iiretimi 15,50 milyon ton ile Asya kitasinda gergeklesmis
bunu 7,92 milyon ton ile Amerika kitasi ve 6,85 milyon ton ile Afrika kitasi izlemistir

(FAOSTAT 2019).
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Sekil 1.2. 2017 yilinda en yiiksek fasulye iiretimine sahip ilk 10 tilke (FAOSTAT 2019)

Tiirkiye’de fasulye iiretiminin son 10 yilina (2009-2018) baktigimizda yillara gore
dalgalanmalar olmakla birlikte, 2009 yilinda 949 bin da olan ekim alaninin 2018 yilinda
848 bin da’a diistiigii; liretimin ise 154 bin ton’dan 220 bin tona ¢iktig1r goriilmektedir
(Sekil 1.3). Aymi yillarda Tiirkiye’de ekim alanin diismesine ragmen, bu diisiisiin
tiretimde fazla hissedilmemesinde, birim alandan elde edilen verim artiginin etkili oldugu

sOylenebilir. Nitekim 2009 yilinda 191 kg/da olan verim 2018 yilinda 259 kg/da olarak




geceklesmistir (TUIK 2019). Diger taraftan 2018 TUIK verilerine gore Giimiishane ilinde
toplam 829,1 bin da tarim alaninin 428,5 bin da’inda tahillar ve diger bitkisel tiriinlerin
ekimi yapilirken, 371,6 bin da’1 nadasa birakilmaktadir. Yine, 2018 TUIK verilerine gore
17,1 bin da alanda 3,3 bin ton fasulye iliretimi yapilmistir. Dekara verim ise 195 kg/da
olarak gerceklesmistir (TUIK 2019).
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Sekil 1.3. Yillara gore Tirkiye'nin fasulye ekim alani ve iiretim miktar1 (FAOSTAT
2019)

Yabani fasulye yaklasik 100.000 yildan daha uzun bir siire 6nce ortak bir atadan ayrilmis
ve cografi olarak izole edilmis Orta Amerika (Meso-Amerikan) ve Giiney Amerika
(Andean) olmak tizere iki yabani gen havuzuna sahiptir (Mamidi et al. 2013). Bu yabani
gen havuzlarindan, yaklasik 8000 yil once fasulye Meksika ve Giliney Amerika’da
bagimsiz olarak kiiltiire alinmig ve bu kiiltiire alma olay1 sonucunda o bolgelerde kendine
has 6zelliklere sahip yerel fasulye tiplerinin olusmasina neden olmustur (Schmutz et al.
2014). Giiney Amerika gen havuzundaki tiplerin; biiyiik yaprakli, iiggen veya mizrak
seklinde brakteli, beyaz ¢icekli, bogum aralari uzun ve iri tohumlardan olustugu, Orta
Amerika gen havuzundaki tiplerin ise; renkli ¢igekli, kalp veya oval brakteli oldugu

bilinmektedir (Duran et al. 2005).



Fasulye ¢ok genis bir alanlarda yetisebilen ve farkli ¢evrelere adapte olabilen bir bitkidir
(Bitocchi et al. 2013). Ulkemiz anavatanlari olmadig1 halde bircok sebze tiirii igin Snemli
bir ¢esitlilik alanidir. Fasulye iilkemize 17. yy’da gelmis ve Tiirkiye’nin her yerinde
yetisecek kadar iyi adapte olmus bir bitkidir (S6zen 2006). Gen merkezi olmadigi halde,
Giiney-Dogu Anadolu ve Samsun-Tokat-Amasya mikro gen merkezleri fasulye igin
genetik ¢esitlilik merkezleridir (Sehirali vd 2005).

Tirkiye, lizerinde bulundugu verimli Anadolu topraklarinin pek ¢ok medeniyete ev
sahipligi yapmis olmasi ve sahip oldugu ekolojik ¢esitlilik sayesinde biitiin bitkilerde
oldugu gibi fasulyede de uzun seneler igerisinde degisim olusmasina sebep olmus, farkli
kaynaklardan iilkeye giren materyallerin de bulunduklar1 yerlerde uzun siire
yetistirilmesiyle ozellikleri birbirinden farkli yoresel fasulye genotipleri olusmustur.
Fasulyede yoresel olarak yetistirilen ve 6zellikleri birbirinden farkli ¢ok sayida genetik
materyal bulunmaktadir (Karatas vd 2017). Cogunlukla verim kriterlerine gore secilen
ticari gesitler, genellikle abiyotik strese duyarlidir. Bu nedenle, yerel ¢esitlerin taranmasi
(Fitaetal. 2015) ve tilkemizdeki fasulye tiiriine ait genetik potansiyelin ortaya ¢ikarilmasi
ve bunun ¢evresel etkiler ile degisip degismediginin belirlenmesi 6nem tasimaktadir

(Karatas vd 2017).

Varyasyonlarin bilinmesi ve dagilis durumlarinin tespit edilmesi, 1slah programlarinin
uygulanmasi bakimindan oldukg¢a 6nemlidir (Bliss 1980; Karatas vd 2017). Morfolojik,
agronomik, fizyolojik ve molekiiler analizler tiirlerin genetik ¢esitligini belirmek i¢in

bagvurulan yontemlerdir (Karatas vd 2017).

Karakterizasyon kelimesi ayn1 zamanda ayirt etme ile es anlamli olup ayr1 veya farkl
olarak isaretlemek veya tiirlere, siniflara veya kategorilere ayirmak anlamina gelir.
Dolayisiyla, genetik kaynaklarin karakterizasyonu, bireylerin tamimlandigi veya
farklilagtirildig: siireci ifade eder (de Vicente et al. 2006). Karakterizasyon, bitki gen
kaynaklar1 i¢indeki genetik ¢esitliligin belirlenmesine izin vermektedir (Bode et al.
2013). Bitki 1slahgilar i¢in genetik kaynaklar morfolojik ve agronomik ozellikleri

bakimindan geleneksel olarak karakterize edilmektedir (Martins et al. 2006; Stoilova et



al. 2013). Morfolojik karakterizasyon yerel ¢esitlerin bolgesel isimlerdeki karigiklik gibi
baz1 sorunlarin agikliga kavusturulmasi ve agronomik islah programlari igin agronomik
performanslarla arasindaki iliskilerin bilinmesini saglar (Balkaya and Karagac, 2006;
Balkaya et al. 2010; Karaagag¢ and Balkaya 2013). Diger taraftan, morfolojik 6zellikler
canlilarin siniflandirilmasinda 6nemlidir. Genotiplerin bitki boyu, ¢igcek, meyve, dal,
tohum oGzellikleri gibi bir takim ozellikleri kullanilarak akrabalarindan kolayca

ayrilmasini saglamaktadir (Madakbas and Ergin 2011).

Genotipler arasindaki genetik c¢esitliligin incelenmesi, etkili bitki 1slah1 programinin
belirlenmesinde yardimcidir. Bitki islahinda verim ve verim &gelerine ait tarimsal
ozelliklerin incelenmesi genetik varyasyonun belirlenmesinde olduk¢a 6nemlidir. Bu
varyasyonlar popiilasyonun genetik 6zelliklerinin belirlenmesinde ve ayriminda basarili

bir sekilde kullanilmaktadir (Aydogan 2017; Karatas vd 2017).

Bitkilerin karakterizasyonlarnin yapilmasi, bulunan gen havuzu {izerine bilgi
vermektedir. Yoresel olarak toplanmis olan yerel fasulye popiilasyonlarinin, tanimlanarak
duplikasyonlarin elimine edilmesi, c¢ekirdek koleksiyon olusturulmas: ve 1slah
programlarinin baslatilmas1 i¢in materyalin morfolojik, tarimsal ve molekiiler 6zellikler
bakimindan tanimlanmasi, milli ¢esitlerin gelistirilmesi a¢isindan 6nem tasimaktadir
(Karatas vd 2017). Diger taraftan, {ilkemizde fasulye iiretiminin korunmasi ve topraklarin
daha etkin kullanilmasi, fasulyenin agro-morfolojik 6zelikler gibi genetik degiskenlerin
detayli bir sekilde incelenmesi gerektirmektedir. Bu ¢alisma, Glimiishane ilinde mevcut
yerel fasulye popiilasyonlarinin morfolojik ¢esitliligi ve agronomik performanslarini

degerlendirmek i¢in yapilmis bir 6n 1slah ¢alismasidir.



2. KAYNAK OZETLERI

Fasulyede gerek tlilkemizde ve gerekse diinyada yapilan ¢aligmalar y1l sirasina gore

asagida 6zetlenmistir.

Ekinci (1939), 36 ilden topladigi 232 genotipinde yapmis oldugu c¢alismasinda,
fasulyelerin ¢imlenmesi, ilk yaprak (biiytikliik, renk), ger¢ek yaprak (biiytiklik, renk),
cicek (renk), tohum (biiyiiklik, renk, sekli, 1000 tane agrilik), bakla (kilgiklilik, enine
kesiti) dzelliklerini incelemis tohum sekilleri (yuvarlak beyzi, yuvarlak, beyzi ve bobrek)
ve tohum renkleri (beyaz, kahverengi, bej, koyu kestane, siyah alaca) bakimindan 25

grupta kiimelemistir.

Allard and Bennett (1970), bir popiilasyonu temsil etmek igin 200-300 bitkinin yeterli
oldugunu belirtirken; Marshall and Brown (1975), birgok kosulda her popiilasyonu
orneklemek i¢in, 6rnek biiytikliigiiniin 50 bitkiden fazla olmamasini ve bir popiilasyonu
orneklemek icin 100 bitkiden fazla bitki toplanmasini zorunlu kilacak neden
bulunmadigini, bdylece popiilasyon icindeki varyasyonun %95 oraninda
yakalanabilecegini belirtmislerdir. Diger taraftan, Frankel and Bennett (1970),
genotiplerin toplanacagi yerlerin dagilimi konusunda karar verebilmek i¢in iklim, toprak,
vejetasyon ve bunlarin yerel varyasyonlari hakkinda bilgiye sahip olmak gerektigini

bildirmistir.

Sehirali (1971), Turkiye genelinde yetistiriciligi yapilan bodur fasulyeleri yaprak, tohum,
cigek, bakla ozellikleri inceleyerek yaptigi calismasinda genotiplerin tohum kalinliginin
4,4-6,3 mm, tohum uzunlugunun 9,7-15,4 mm, tohum genisligini 5,4-6,3 mm arasinda
degistigini ve genotiplerin yaprak ucunun sivri kisa, oval, oval ucu sivri, oval ucu mizrak

olarak 4 gruba ayrildigini rapor etmistir.

Hardwick (1972), ilkbaharda fasulyenin ilk zamanlarinda sicakligmm 15°C’altina

diismesinin gelisimi olumsuz yonde etkiledigini ve bu sebeple toprak sicakliginin daha



uygun oldugu donemlere kadar ekimin bekletilmesi gerektigini ifade etmistir. Toprak
sicakliginin 10°C oldugu mayis ayinda yapilacak ekimlerde ¢ikis hizi ve orani yiiksek
olan, diisiik sicaklifa dayanikli ve vejetasyon siiresi kisa olan c¢esitlerin gelistirilmesi

onem arz etmektedir (Zaiter et al. 1994).

Ekinci (1976), baz1 sirik ve bodur fasulyeleri gruplandirma yaparak g¢esit 6zelliklerini
arastirdig1 ¢aligmasinda Genotipleri ¢igek agma zamanina gore 3 gruba ayirmig ve bunlari
36-43 giin arasinda olanlar1 erkenci, 44-51 giin arasinda olanlanlar1 vakitli ve 52 giinden

sonra cicek acanlari ise gecei olarak tanimlamistir.

Akgilin (1977), fasulye gesitlerini kombinasyon 1slah1 yontemiyle konserve ve taze
tilketimine uygun olanlar1 belirlemistir. Melezleme ¢alismast sonuncunda taze tiiketim
icin bodur ve kilgiksiz olan ti¢ adet, kuru tiiketim igin ise iki adet kilgikli fasulye ¢esidini

gelistirmistir.

Sehirali (1980), Ankara’da ii¢ bodur fasulye cesiti kullanarak ekim normlarinin verim
tizerine etkilerini inceledigi ¢aligmasinda fasulye 1slahinda tane verimi i¢in bakla sayisi,
bakladaki tane sayisi, 1000 tane agirlig1 ve hasat indeksi yiiksek olan ¢esitlerin se¢ilmesi

gerektigini belirtmistir.

Faure et al. (1983), 1981-82 yetistirme sezonunda yapmis oldugu Kiiba’da bes farkli
lokasyonda yaptiklar1 caligmalarinda, 7-8 giin daha 6nce olgunlasan 3 yeni fasulye

¢esidini 1slah etmislerdir.

Izguierdo et al. (1983), en fazla metrekaredeki bakla sayisinin kiigiik cali tipi fasulye
genotipinde gorildigi halde, bakla dokiilmesi ve biiziilme yiizdesinin yiiksekliginden
dolay1 diger tiplerden bakla sayis1 yoniinden farklilik olmadigini bildirmislerdir. Yine
ayni caligmada, sirik fasulyelerde, baklada tane sayisi, metrekaredeki tohum sayist ve 100
tane agirligiin yiiksek olmasi nedeniyle uzun dik ve kii¢lik bodur ¢esitlerden sirasiyla

%34 ve %45 daha yiiksek verimli oldugunu tespit etmislerdir.



Ciftci ve Sechirali (1984), Ankara kosullarinda Tiirkiye’deki fasulyelerin genotip ve
fenotipik farkliliklarini belirlemek i¢in yiiriittiikleri ¢alismalarinda ilk yaprak alani, bitki
ve bakla boyu, bakla ve 100 tane agirligi, bakladaki tane sayisi ve verim ozellikleri
bakimindan incelemislerdir. Arastirma sonucunda genotiplerin ilk yaprak alaninin 23,34
—81,76 mm?, bitki boyunun 84,6-92,0 cm, bakla boyunun 18,96-77,87 cm, bitki
agirhginin 46,57-92,98 g, bitkideki bakla sayisinin 56,99-97,29, bakla agirliginin 47,87—
80,87 g, bakladaki tane sayisinin 17,19-77,78 adet, bitki veriminin 44,29-75,44 kg/da,
100 tane agirhiginin ise 14,74-82,15 g araliklarinda oldugunu belirtmislerdir.

Gniffke (1986), Kolombiya’da 3 degisik rakimda (1000, 1850 ve 2710 m) 3, 12 ve 18
saat olmak tizere ii¢ farkli fotoperiyotta yaptigi calismada 68 cesitin ¢igceklenme
durumlarmi karsilastirmistir. Genotiplerdeki fotoperyoda hassasiyetin isiyla degistigi,
Fotoperiyoda biri hassas digeri hassas olmayan 2 sirik fasulye hatti melezlemesi

sonucunda hassasiyetin (resesif epistatik) iki gen tarafindan kontrol edildigini bulmustur.

Stevreva (1987), fasulyede yetisme donemi boyunca diisen yagisin, tohum hacmine, nem
miktarima ve pisme kalitesine etkisini arastirdigi calismada ii¢ yillik sonuglara gore
yagislarin tohum kabugu kalinligina ve tane hacmine etkisinin oldugu, pisme zamanina
tanenin icerdigi nem miktarinin etkili oldugu bulunmustur. Hasattan sonra tane neminin
yiiksek oldugu (%19.6-21.3) durumlarda pisme zamani kisaldig1 ve ayni ¢esidin iri ve

ufak tanelileri arasinda incelenen konularda farklilik oldugu gortilmiistiir.

Johme (1987), 7 adet F6 hatt1 ve bunlarin 5 anacinin verim, fiziksel ve morfolojik
karakterlerin incelendigi ¢alismasinda, 3 bitki tipi (a=cali, b=orijinal, c=basit govdeli)
belirlemis; (a) ve (b) tiplerinin (c) tipinden %30 daha verimli oldugunu saptamistir.
Caligsmada, tane dolum orani ile tohum biiytikliigii arasindaki iligkinin olumlu oldugunu,
fakat baklada tane sayist ve olgunlagma siiresi ile tane biiyiikliigii arasindaki iligkinin

olumsuz oldugunu aciklamistir.

Mariga and Munetsi (1988), fasulyelerde generatif gelisim dénemini ¢igeklenme dncesi,

ciceklenme donemi, bakla olusumu, bakla dolumu ve bakla olgunlasma donemi olarak



bes farkli doneme ayirmis fasulyelerde generatif gelisme donemine gegtiginde yaprak
tesekkiil oranin hizla diistiigiinii ve bu diislisiin meyve olusumu sathasinda hemen hemen
iki katina kadar c¢iktigini bildirmislerdir. Ayni1 arastirici, bitkide generatif gelisme
devresine gegildiginde vejetatif karakterli gelismenin biiyiik 6l¢iide baski altina alindigini

bildirmislerdir.

Zeytun (1988), Carsamba Ovasi’nda yetistiriciligi yapilan 33 fasulye ¢esidiyle yaptigi
calismada genotiplerin fenoljik durumlari ve morfolojik 6zelliklerini incelemistir.
Arastirmada, genotiplerin bitki boylarinin bodur ¢esitlerde 32—58 cm arasinda, siriklarda
ise 273-474 cm arasinda oldugunu tespit etmistir. Yine ayni ¢alismada Bakla sayisinin
16,32-86,28, bakladaki tohum sayisinin 3,14-5,87 arasinda, 100 tane agirliginin 17,7 —
56,8 g arasinda genotiplere gore degistigini belirlemistir. Arastirma sonucunda

vejetasyon siiresinin 1000 tane agirligi tizerine etkili oldugu tespit edilmistir.

1986 yilinda Carsamba Ovasinda yapilan bir ¢alismada (Zeytun ve Giiliimser 1988), 33
adet yerel fasulye ¢esidinin fenolojik karakterizasyonu ve morfolojik karakterizasyonu
incelenmistir. Yapilan arastirmada genotiplerin ¢ikis siiresinin 8-9 giin, ¢igeklenme
sliresinin 32—70 giin, bakla baglama siiresinin 40—60 giin, vejetasyon siiresinin 67—-168
giin olarak belirlenmistir. Arastirma neticesinde fasulye c¢esitlerinin seleksiyonla
saflastirilarak bodur gesitlerin kuru tiretim; sirik ¢esitlerin ise taze olarak kullanilmasinin

uygun olacagi bildirilmistir.

Apan (1988, 1988a), Bafra’da Ala gobek, Ala fasulye, Ayse kadin gibi yerel isimlere
sahip fasulye genotiplerinin; Carsamba ilgesinde ise Karabacak, Kizilcik, Giirsel, Bafra

oturag isimleriyle erkenci oturak gesitlerinin oldugunu belirtmektedir.

Sehirali (1988), yaptig1 calismada Tiirkiye’de yetistiriciligi yapilan bodur fasulyelerin
morfolojik ve biyolojik 0Ozelliklerini incelemistir. Yapilan c¢alisma sonucunda
genotiplerin bitki boylarin1 19,18-26,13 cm, bakla uzunluklarin1 8,242-12,605 cm, bakla
genisliklerini 6,766—-12,403 mm, bakla kalinliklarin1 6,626-9,882 mm arasinda degisim
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gosterdigini saptamistir. Ayrica baklada tohum sayisini 2—8, bitkide bakla sayisini 3—12
ve bin tane agirliklarint 186-443 g olarak tespit etmistir.

Sara¢ (1989), Ankara sartlarinda Horoz fasulyesini farkli ekim donemlerinde ve farkli
ekim normlarin da denedikleri galismasinda en yiiksek verimin m?’de bitki sayismin
20,83 oldugu ekim normundan ve ekim zamanin 8 haziran oldugu donemden elde

edildigini bildirmistir.

Arjantin’de yapilan bir ¢alismada (Vizgarra and Dantur 1991) erkenci bir fasulye ¢esidi
bulunmus ve bu gesit sayesinde sonbahar erken donlarindan etkilenilmedigi bildirilmistir.
Diger taraftan, 1984-1985 yillarinda Ege bdlgesinden toplanan 360 hat, g¢esit ve
popiilasyonu incelenmis (Bas vd, 1991), bunlardan bir sonraki yil ilkbaharda 38 sirik, 85
yer ve sonbaharda 9 yer, 3 sirik ¢esidi degerlendirilmistir. Bunlardan bir kisminin

sonbahar yetistiriciligi i¢in iimit var oldugu bulunmustur.

Ozgelik (1993), Adana, Icel, Yalova, Eskisehir ve Antalya yorelerinden topladig farkli
fasulye popiilasyonlarindan seleksiyon islahi yoluyla 6 hat belirlemis ve bunlardan bir
tanesinin verim ve erkencilik bakimindan {imit var oldugunu bildirmistir. Karadeniz
Bolgesi’ndeki 200 taze fasulye genotipi toplamis ve arastirma sonucunda, 16 adet bodur

ve 46 adet sirik fasulyeyi timitvar olarak tespit etmistir.

Brezilya’da 1987-92 yillarinda 59 fasulye genotipi kullanilarak yiiriitiilen arastirmada,
82—-84 giinde olgunluga ulasan, bitki bagina bakla ve bakla basina tane sayisi yiiksek olan
3 yeni ¢esit gelistirilmistir (Manara et al. 1993).

Bozoglu (1995), 14 gesit ile Samsun kosullarinda yapitig1 ¢alismada genotiplerin bitki
boyunu 31,48-81,71 cm, ilk bakla yiiksekligi 10,31-15,8 cm, 1000 tane agirhigr 159,58—
520,93 g, tane verimi 162,7 — 237,7 kg/da, biyolojik verimini ise 407,0-694,6 kg/da
arasinda tespit etmistir. Arastirmada, korelasyon analizi sonucunda bitki boyu ile bitkide
bakla sayisi, baklada tane sayisi, ilk bakla yiiksekligi, tane verimi, biyolojik verim

arasinda olumlu ve onemli iligkiler oldugu belirlenmistir. Yine tane verimi ile biyolojik
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verim; biyolojik verim ile bin tane agirligi, bitkide bakla sayisi ile ilk bakla yiiksekligi,
hasat indeksi ile tane verimi arasinda olumlu ve 6nemli, baklada tane sayist ile bin tane

agirligi arasinda ise olumsuz ve 6nemli iliskiler oldugu kaydedilmistir.

Yorgancilar (1995a), Tekirdag Bagcilik Arastirma Enstitiisii’niin iiretim alanlarinda
yaptig1 arastirmada Tiirkiye’nin farkli bolgelerinden toplanan 133 sarilict fasulye
genotipin morfolojik ve fizyolojik 6zelliklerini tespit etmistir. Calismada tane verimini
dogrudan olumlu yonde etkileyen 6gelerin 100 tane agirlig (0.730), bitkide bakla sayis1
(0.618), bitki boyu (0.144), bakla uzunlugu (0.132), baklada tane sayis1 (0.127) ve
baklada ovul sayis1 (0.116) oldugunu saptamaistir.

Yorgancilar (1995b), farkli bolgelerden toplamis oldugu 42 bodur fasulye genotipinde
morfolojik ve fizyolojik nitelikleri tayin etmistir. Yaptig1 ¢alismada bitki boyunu 18 cm
ile 41 cm arasinda oldugu ve bakladaki tohum taslagi sayisinin olusan tane sayisindan
farkli oldugunu tespit etmistir. Diger taraftan, fasulye genotiplerinin tane protein oraninin

%17,44 ile %21,74 arasinda oldugunu rapor etmistir.

Arjantin’de 1992-94 yillarinda yapilan ¢alismada (Vizgarra 1996), 13 fasulye genotipi
kullan1lmis ve ¢aligmanin sonucunda verimi yiiksek ve erken olgunlasan iki yeni genotip

gelistirilmistir.

Lusse et al. (1996), kuru fasulyede sicakligin verim iizerine etkisini belirlemek amaciyla
yaptiklar1 ¢alismada, sicakligin 28°C oldugu zaman c¢i¢eklenme ve tane veriminin en
yiiksek oldugu, sicaklik 31°C oldugunda verimin %14, 34°C oldugunda ise verimin %30

oraninda azaldigini belirlemislerdir.

Tirkiye’de tescilli Karacasehir—90, Sehirali-90, Yunus-90 Yalova-17, Yalova-5,
Sahin—90 ve Seker fasulye tohumlarin fiziksel Ozellikleri ve besin degerleri tespit
edilmistir. Testa orani, tohumun uzunlugu, eni, kalinligi, 1000 tane agirlig1, nem igerigi
ve protein miktari tespit edilmistir. Cesitlerin 1000 tane agirliklar1 209 g (Karaeasehir—
90) ile 467,6 g (Yunus—90) arasinda degisim gostermistir (Giiveng ve Glingor 1996).
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Diizdemir (1998), Tokat ekolojik sartlarinda farkli popiilasyonlarin verim ve verim
unsurlarimi ait Gzelliklerini  degerlendirdikleri ¢alismada, genotiplerin vejatasyon
stiresinin 107,25 ile 146,00 giin, bitki boyunun 44,85 ile 133,78 cm, bakla boyunun 7,48
ile 11,88 cm, baklada tane sayisinin 1,86 ile 4,53, bitkide tane sayisinin 11,03 ile 65,88,
bin tane agirhigmmin 190,13 ile 1350 g, tane veriminin 65,70 ile 244,80 kg/da, hasat
indeksinin %21,05 ile %58,33, tane protein oraninin ise %18,99 ile %29,17 arasinda

oldugunu tespit etmistir.

Gu et al. (1998), fasulyede DNA markirlarini kullanarak fotoperyot hassasiyetini kontrol
eden genlerin analizi {izerine yaptiklar1 ¢alismada, bircok fotoperyota hassas hatlarin,
fotoperyoda duyarsiz durumlarimi farkli g¢evresel sartlar altinda incelemislerdir.

Fotoperyodu etkileyen Ppd ve Hr genleri oldugunu bulmuslardir.

Escribano et al. (1998), Ispanya’dan toplanmis 66 yerel fasulye genotipi morfolojik
ozelliklerinin ¢esitliligini tespit etmek ve bunlari phaseolin tohum proteini ile iliski
kurmak tizere bir ¢alisma yiriitmiislerdir. 29 6zellik (14 kantitatif —15 kalitatif) yoniinden
yapilan kiimeleme analizi sonucu 11 grup belirlemislerdir. Genotipler phaseolin
elektroforezis ile de tanimlamiglardir. Bu gruplardan tigtiniin Orta Amerikan; sekinin ise

And Amerikan igerisinde yer aldigini bildirilmislerdir.

1995-1998 yillar1 arasinda yapilan bir ¢alismada (Balkaya 1999), Karadeniz Bolgesinde
yetistiriciligi yapilan taze fasulye genotiplerinin ozelliklerinin tespit edilmesi ve taze
olarak kullanilmas1 uygun olan gesitlerin 1slaha alinarak ticari iiretime kazandirilmasi 6n
gorilmistiir. Bu amagla arastirmada ilk yil 36 bodur, 164 sirik formlu 200 materyal
incelenmis, ikinci y1l bunlar arasindan 12 bodur ve 34 sirik hat se¢ilmistir. Ugiincii sene

denemeleri neticesinde ise, ¢esit aday1 olarak 16 bodur ve 46 sirik hat belirlenmistir.

Bozoglu ve Giilimser (1999), Samsun ve ilgelerinde 14 farkli genotip ile iki y1l siire ile
yaptiklart denemede, tane verimi ile bitkide bakla sayisi, biyolojik verim, 1000 tane
agirhi@, bitki boyu, hasat indeksi, tane biiyiikliik indeksi, ¢igeklenme periyodu arasinda
olumlu ve ¢cok 6nemli iligki oldugu; bitki boyu, baklada tane sayisi, 1000 tane agirhigi,
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tane biiylikliik indeksi, biyolojik verim, hasat indeksi ve tanede kabuk oraninin kalitim
dereceleri yliksek iken bitkide bakla sayisi, tane verimi, ham protein orami gibi
Ozelliklerin digerlerine nazaran kaliim derecelerinin diisiik oldugu belirlenmistir.
Denemede genotiplere gore tane verimi 162,7 ile 237,7 kg/da arasinda, bitkideki bakla
sayist 5,54 ile 16,76 arasinda, 1000 tane agirhigi 347,28 ile 545,33 g, kabuk oran1 % 8,44
ile %9,61 arasinda oldugu tespit edilmistir.

Dursun (1999), Erzincan ilinde yetistiriciligi yapilan 250 adet yalanci dermason fasulye
poplilasyonunda yaptig1 ¢alisma ile 17 genotip belirlemistir. Tane veriminde seleksiyon
yapacak kadar 6nemli bir varyasyon oldugu goriilmiis olup bunlardan birini daha yiiksek

verimde oldugunu belirlemistir.

de Jesus et al. (2001), tarla sartlarinda yetistirilen fasulyede yaprak alan indeksini, bitki
LAI-2000 Plant canopy analyzer aleti ile orta yaprak¢igin genisligin dl¢iilmesi ile yaprak
alan indeksinin tespiti yontemlerini kiyaslamislar ve fasulyenin yaprak alan indeksinin

belirlenmesinde kullanilabilecegini bildirmislerdir.

Balkaya ve Yanmaz (2003), yaptiklar1 ¢aligmalarinda taze fasulye olarak kullanilan 15
genotip ve 5 ticari ¢esit olmak tizere 20 genotipi 21 morfolojik 6zellik ve protein
belirtecleri kullanarak ayirmislar ve genotipler arasinda bu 6zellikler bakimindan

farkliliklar oldugunu gézlemlemislerdir.

Elkoca ve Kantar (2004; 2005), genis bir fasulye genotip koleksiyonunu (110 genotip)
kullanarak Erzurum tarla sartlarinda seleksiyona maruz birakmiglar ve arastirma
sonucunda, tescilli ¢esitlerden yiiksek verimli ve erken olgunlasan Kantar—05ve Elkoca—
05 gesitlerini tescil ettirmislerdir. Bu ¢esitler mevcut tescilli ¢esitlerden ortalama olarak

45-50 kg/da daha yiiksek verimli ve 8-25 giin 6nce olgunlastiklarini tespit etmislerdir.

Ergiin (2005), Samsun bolgesinden toplanan 44 adet barbunyanin karakterizasyonunun
yapilmasi ve morfolojik ozelliklerin belirlemek igin yaptiklari arastirmalarinda 13

kantitatif ve 12 kalitatif 6zellik {izerinden yapilmis olan Cluster analizi sonucunda
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genotiplerin 6 grup altinda kiimelendigini bildirmiglerdir. Ayrica, barbunya fasulye
genotipleri arasindaki morfolojik benzerlik ve varyabilitenin degerlendirilebilmesi i¢in
yaptiklar1 dendogram analizi sonucunda morfolojik varyabilitenin yiliksek oldugunu tespit

etmislerdir.

Peksen (2005), Samsun bdlgesinde bazi fasulye cesitlerinin verim unsurlari konusunda
yaptig1 calismada genotipler arasinda inceledigi Ozellikler bakimindan farklilaklar
oldugunu belirlemislerdir. Genotiplerin ¢iceklenme baslangicina kadar gecen stire 41,33
ile 49,3 giin, ¢igeklenme periyodu 23,50 ile 64,83 giin, hasat olgunluk siiresi 99,17 ile
120 giin, bitki boyu 24,55 ile 72,28 cm, ilk bakla yiiksekligin 6,9 ile12,65 cm, ana dal
sayis1 1,27 ile 1,92, bakla sayis1 7,21 ile 13,45, bakla uzunlugu 8,4 ile 10,61 cm, baklada
tane sayisi 3,24 ile 6,06, 100 tane agirligi 17,78 ile 52,88 g ve bitki bagina tane verimi
4,56 ile 14,90 g arasinda oldugunu belirlemistir.

Peksen ve Giiltimser (2005), 6 fasulye genotipi ile yaptiklar1 calismada, bakla sayisinin,
bitkide tohum sayisinin, bakla uzunlugunun, sap veriminin ve ilk bakla yiiksekliginin tane
verimi {lizerine etkisinin ¢ok 6nemli ve olumlu oldugunu; bitki boyunun ise tane verimine

onemli ve olumsuz etkisinin oldugunu tespit etmislerdir.

Sozen (2006), yaptigi arastirmada 74 kdyden topladigi 270 fasulye 6rneklerini tohum
sekli ve rengine gore ayirarak 400 genotip meydana getirmistir. Arastirma sonucunda 292
genotipin tohum verdigi ve bunlarin bodur (88 adet), yar1 bodur (29 adet) ve sirik (175
adet) biiylime formuna sahip oldugunu belirlemistir. Yine ayni ¢aligmada, tane rengi
bakimindan genotiplerin 145 tanesinin beyaz, 147 tanesinin ise renkli oldugu

belirlenmistir.

Bozoglu and S6zen (2007), verim &zelliklerinin tespiti amaciyla Artvin ili genelinde
yapilan barajlarin altinda kalacak yerlerden fasulye popiilasyonlarin1 279 noktadan
toplayarak renkleri ve sekilleri dikkate alinarak 400 genotip olusturulmustur. Calisma
sonucunda bitki boyunun 20 ile 310 cm arasinda, bakla sayisinin 1 ile 163 arasinda, bitki

basina tane veriminin 1 ile 99 g arasinda oldugu belirlenmistir.
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Madakbas vd (2007), yaptigi caligmada Samsun Carsamba ve Ladik il¢elerinden 155
bodur taze fasulye genotipi toplamistir. Arastirmada, toplanan fasulye genotiplerinden
elde edilen tohumlar verim denemesine alinarak kiimeleme analizi yapilmistir. Ayirma
analizi sonucunda TK14 ve T39 hatlarinin birbirlerine az benzedigi, TKS55 ve
Karaayse’nin birbirine ¢ok benzedigi bildirilmistir. Kiimeleme analizi sonucunda T7 ve

T39 birbirine benzedigi ve ayn1 kiimede bulundugu ifade edilmistir.

Balkaya and Ergiin (2007), 44 barbunya genotipi ile Samsun’da 24 parametre inceleyerek
karakterizasyon caligsmasi yiiriitmiislerdir. Arastirmada, Cluster analizi sonucunda 6

grubun olustugu belirlenmistir.

Ulker ve Ceyhan (2008), 19 farkli fasulye genotipinin iki farkli lokasyonda Konya
sartlarina ekolojik uyumunu belirlemek i¢in yaptiklar: arastirmada, genotiplerin ortalama
verimin 346,67 kg/da oldugu ve en yiiksek verimin Cumra lokasyonunda elde edildigini

bildirmislerdir.

Ozgelik ve Sozen (2009), yaptiklari ¢alismada Kelkit vadisinde bulunan bes ilden
toplanan 225 materyali tohum rengi ve sekillerine gore ayirarak 367 6rnekten olusan bir
popiilasyon olusturmuslardir. Samsun ekolojik kosullarinda yetistirilen popiilasyonun
321 genotipinden tohum elde edilmis ve ¢aligma sonucunda karakterizasyonu yapilan
genotiplerin 254’tinlin beyaz, 67’sinin ise renkli taneye sahip oldugu belirlenmistir.
Beyaz renkli genotiplerin sirasiyla 13, 173 ve 68’i; bodur, yar1 bodur ve sirik biiyiime

formuna sahip olduklar rapor edilmistir.

Dumlu (2009), ¢alismasinda Erzurum ekolojik sartlarinda 23 yerel fasulye genotipini 32
Ozellik bakimindan fenolojik ve morfolojik olarak karakterize etmistir. Calismanin
sonuclarina goére 2 genotip yiiksek verim, kalite ve erkenci olmast yoniinden {imit var

olarak tespit edilmis, 4 genotip ise verim agisindan dnemli bulunmustur.

Akbulut (2011), yaptig1 ¢alismada Burdur ilinden taze olarak tiiketime uygun 12 genotip

toplamis, yetisme donemi igerisinde bu genotiplerin morfolojik ve kalite 6zellikleri
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belirlemistir. Calisma sonucunda 3 o6zellik (¢igeklenme siiresi, vejetasyon siiresi ve

protein orani) bakimindan genotipler arasindaki farkin 6nemsiz oldugu bildirilmistir.

Demir (2011), Ordu ekolojik kosullarinda yetistirilen 37 fasulye genotipi toplamis ve
bunlarin fenolojik ve morfolojik 6zelliklerini karakterize etmistir. Calisma kullanilan 37
genotipten 2’si protein icerikleri, diger 2 genotip ise erkencilik 6zellikleri yoniinden 6ne

¢iktig1 sonucuna varilmistir.

Madakbas and Ergin (2011), Ege Tarimsal Arastirma Enstitiisti’nden elde edilen ve
Samsun ekolojik kosullarinda 2006 yetisme sezonunda taze olarak tiiketime uygun 51
fasulye genotipini fenolojik, morfolojik ve bakla karakterleri yoniinden arastirmaya tabi
tutmuglardir. Morfolojik 6zellikler bakimindan benzerlik ve farklilik gosteren 16 genotip
tespit edilmistir. Elde edilen korelasyon matriksinde ekim ve fide ¢ikis siiresi arasinda
onemli bir iliski olup, ilk c¢iceklenme, %50 ciceklenme ve bakla genisligi arasinda da
pozitif bir iliski belirlenmistir. Ayrica yapilan temel bilesenler analizi sonucunda toplam
varyasyonun %53,9’u, iki temel bilesenle agiklanmistir. Kiimeleme analizi sonucunda ise

genotipler arasinda 5 grup olustugu bildirilmistir.

Kuzeydogu Anadolu Bolgesi ve Coruh Vadisinde yetistiriciligi yapilan 20 fasulye
genotipi fenolojik, morfolojik ve verim 6zellikleri bakimindan incelenmistir. Cikis siiresi
ve ¢ikis yapan bitki sayis1 yoniinden ve ayrica ¢igeklenme siiresi, bitki boyu, bitki basina
dal sayist, bitki bagina bakla sayisi, tane verimleri gibi 6zelliklerde de 6nemli farklar tespit
edilmistir. Diger taraftan toplam verim ve hasat indeksi bakimindan da ¢ok 6nemli farklar
belirlenmistir. Ayni ¢alismada 3 genotip yillik sicaklik ortalamasi diisiik olan yerlere
uyum saglamis, erkencilik oOzelliklerinden dolayr giiz aylarmin ilk donlarindan

kaginabilecegi onerilmistir (Karaduman 2011).

Yozgat ekolojik kosullarinda 15 hat, 2 bodur gesit ve 5 yerel popiilasyon olmak tizere 22
genotipin bazi tarimsal 6zelliklerinin belirlendigi ¢alismada sirasiyla bitki basina dal

sayis1, bitki basina bakla sayisi, baklada tane sayilari, tane verimleri; 1,44-4,89 adet, 7,5—
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18,3 adet, 2,35-3,68 adet ve 150,42-400,74 kg/da olarak tespit etmistir (Varankaya
2011).

Cirka (2012), 2009 yilinda Dogu Anadolu Bélgesi’nde sekiz ilden toplanan 378 genotip
Van ckolojik kosullarinda standart ¢esitle birlikte ekilerek 71 6zellik yoniinden
incelenmigstir. Diger taraftan bu genotiplerde yapilan inceleme sonucunda 2010 yilinda
88 adet genotip (61 sirik tip—27 bodur tip) 2011 yilinda 88 adet genotip (30 sirik tip—8
bodur tip)tiimit var olarak belirlenmistir (Cirka ve Cift¢i 2016a; Cirka ve Cift¢i 2016b).

Erding (2012), iilkemiz de yetistirilen fasulye cesitleri arasindan seg¢ilen 96 adet fasulye
genotipi  Van ekolojik kosullarinda arasindaki genetik iligkileri igin fenotipik
karakterizasyon tabi tutulmustur. Incelenen 71 &ézellikten 10 tanesi yiiksek korelasyon
gosterdigi i¢in degerlendirilmemistir. Bitki bakla boyu 9.19-21.90 cm, bakla genisligi
7.55-19.41 mm, gaga uzunlugunu 4.60 —21.63 mm olarak tespit etmistir.

Erding vd (2013), yaptiklar1 ¢alismada topladiklar1 125 genotipin bitkisel 6zellikleri
inceleyerek cikan sonuglara gore gruplandirilmistir. En ilgi ¢eken ozellik 100 tane
agirhginda Amerika orjinli gruplandigi goriilmiistiir. incelenen ozelliklerde genis bir

farkliligin oldugu goriilmiistiir.

Ekincialp ve Sensoy (2013), Van Golii bolgesinden 95 tane genotip 22 adet morfolojik
ozellikler bakimindan incelemistir. inceleme sonucunda 100 tane agiliginin 14,92 ile
98,16 arasinda oldugu goriilmiis oldugundan 95 genotipin Amerikan orjinli oldugu tespit
edilmistir Incelenen genotiplerin ¢ikis siiresi 10-28.50 giin, ciceklenme siiresi 49.67—
83.67 giin, taze bakla hasat siiresi 77.67—-125.50 giin, orta yaprakc¢igin boyu 61.48—
130.22mm, brakte boyu 3.74-8.67mm, salkimda ¢i¢cek tomurcugu sayis1 1-7.94 adet,
bakla boyu 8.96-30.59cm, bakla eni 9.49-20.26mm, yiiz tane agirhig1 14.92-98.16g,

arasinda degerler gostermistir.

S6zen ve Bozoglu (2014) yaptiklar1 aragtirmada Artvin ili sinirlar igerinde yapilmasi

planlanan baraj sahalari i¢erisinde kalan alanlardan toplanan 279 genotipi sekil ve rengine
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gore 400 alt 6rnek olusturmustur. Arastirma sonucunda bu alanlara ticari fasulyelerin

girmedigi be buralarda yetistirilen iiriinlerim yerel cesit olduklarin1 sdylemislerdir.

Sozen vd (2014) yaptiklari calismada Orta Karadeniz Bolgesi’ndeki 4 il (Samsun, Tokat,
Amasya ve Corum) gezilerek 54 genotip belirlenmistir. Bu genotiplerde 68 adet 6zellik
morfolojik olarak gozlemlenmis olup Ana Bilesen Analizi ve Kiimeleme analizi

yapilmistir. Kiime analizinden sonra 14 grupta toplandigi belirtmislerdir.

Burdur ili Yakakoy, Catagil (Insuyu), Halicilar ve Giinalan koylerinde yetistirilen 11
fasulye genotipi ve 1 adet standart cesit ile birlikle fenolojik, morfolojik 6zellikleri
belirlenmesi amaciyla ¢aligma yapilmistir. Yapilan ¢alismada fenolojik gézlem, bitkide
2, yaprak ve cicekte 1, baklada 9, tohumda 6 olmak {izere toplam 18 morfolojik Sl¢iim
yapilmistir. 13 6zelligin genotiplerin farkliliklarinin belirlenmesinde 6nemli oldugu tespit

edilmistir (Akbulut vd 2014).

Ozbekmez (2015) tarafindan yapilan ¢alismada 27 adet materyal 5 adet standart gesit ile
birlikte Ordu iline ekilmis olup molekiiler ve morfolojik karakterizasyona tabi
tutulmustur. Arastirmada 31 adet (3 fenolojik ve 28 morfolojik) 6zellik incelenmistir.
Yapilan incelemede bakladaki tane sayisinin 9,6’ya Kadar ¢iktigi goriilmiistiir Deneme
sonucunda; ¢ikis siiresi 11.33—16.33 giin, ¢igeklenme siiresi 33.33—61.67 giin, vejetasyon
stiresi 94.33—118.33 giin, bitki boyu bodur tiplerde 28.40-50.47 cm sirik sarilict tiplerde
97.63-197.77 cm, ilk bakla yiiksekligi 12.23-50.30 cm, bitkide dal sayis1 3.03-5.33,
bakla boyu 6.46-12.80 cm, bakla genisligi 6.55—18.73 mm, tohum uzunlugu 0.62-1.77
mm olarak 6l¢iilmiistiir. Verim ve verim 6geleri, bitkide bakla sayis1 9.67-18.53, baklada
tane sayist 4.30-9.60, bitkide tane verimi 51-178 g, hasat indeksi %13.50-%45.33,
dekara tane verimi 88-237 kg, bin tane agirligi 182—779 g arasinda bulunmustur.

Canci (2016), 124 fasulye genotipi Antalya kosullarinda adaptasyonlarini ve onemli
tarimsal ozelliklerini belirlemek amaciyla 2014 ve 2015 yillarinda 2 yil siireyle
yetistirmistir. Genotiplerin ¢igeklenme giin sayilar1 58—103 giin, olgunlagma giin sayisi
85-149 giin, bitki boyu 8,67-212 cm, ilk bakla yiiksekligi 3,5-16 cm, bakla sayist 1,5—
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19, baklada tane sayis1 2—7, parsel tane verimleri 1-187,42 g arasinda degisim gosterdigi

belirlenmistir.

Hasancaoglu (2016), Ordu ilinin farkli ilgelerinden topladig1 33 fasulye genotipi ile 5
ticari fasulye ¢esidinin molekiiler ve morfolojik karakterizasyonu yapmis, arastirma
sonucunda genotiplerin ortalama ¢igeklenme siiresi 43,42 giin, ilk bakla olusumuna kadar
gecen slire ortalama 48,55 giin ve ilk hasada kadar gegen siire ise ortalama 67,85 giin

olarak bulmustur.

Sar1 vd (2016), Nigde ve Trabzon’dan topladiklar1 29 genotipi 2 ticari ¢esit ile birlikte
denemeye alarak UPOV kriterlerine gore karekterizasyon yapmislardir. Caligsma
sonucunda baklanin biiyiikliigiiniin tohum biiyiikliigiine bagh olmadigi gériilmiistiir. Yine
ayn1 calismada tanede boyuna kesitin sekli genotiplerin % 35’inde bobrek seklinde, %
32’sinde eliptik, %23’linde daireden eliptige dogru ve % 10’unda ise dairesel; tane rengi
bakimindan genotiplerin ¢ogu (% 61) iki renkli, % 29’u tek renkli ve % 10’unun ise ikiden

fazla renge sahip oldugu tespit edilmistir.

Aydogan (2017) Erzurum ekolojik kosullarinda 40 ispir fasulye genotipi ile yaptig
caligmada genotiplerin ¢ikis siiresinin 12 ile 14 giin, ¢igeklenme siiresinin 42,0 ile 52,3
giin, olgunlagma siiresinin 114,3 ile 140,0 giin, bitki boyunun 53,3 ile 110,5 cm, ilk bakla
yiiksekliginin 12,1 ile 17,6 cm, bitkide dal sayisinin 2,87 ile 4,80, bitkide bakla sayisinin
8,4 ile 18,4, bakla uzunlugunun 8,6 ile 15,0 cm, baklada tane sayisinin 3,27 ile 6,13, tane
veriminin 92,9 ile 285,0 kg/da olarak bulmustur. Bu ¢esitlerin 15 tanesinin timitvar

oldugunu tespit etmistir.

Yeken vd (2019), 2015- 2016 yillarinda Tiirkiye’nin Bati Anadolu Bolgesi’ndeki farkli
fasulye yetistirme alanlarindan toplanan yerel kuru fasulye genotiplerini 53 morfolojik
ozellik yoniinden degerlendirmistir. Yapilan ¢alisma sonucunda genotiplerin ¢ikis orani
%20 ile %100, ¢iceklenme siireleri 43 ile 75 giin, bakla baglama giin say1s1 48 ile 82 giin,
bitkide dal sayilar1 4 ilell, ilk bakla yiiksekligi 8 ile25 cm, bitki boyu 19,75 ile 370,00
cm, bitkide bakla sayis1 4,13 ile 47,30, baklada tane sayisi 3 ile 8, yiiz tane agirlig1 22,48
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ile 72,60 g, olgunlasma siiresi ise 95,00 ile 132,00 giin arasinda oldugunu tespit

etmiglerdir.
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3. MATERYAL ve YONTEM

3.1. Materyal

Arastirma kapsamindaki Glimiishane merkez ve ilgeleri 2014 hasat doneminde ziyaret
edilmis bitki tipi, olgunlasma ve verim yoniinden iistiin &zelliklere sahip oldugu

belirlenen genotiplerin tohumlar iireticilerden toplanmistir (Cizelge 3.1).

Cizelge 3.1. Fasulye genotiplerinin toplandigi yerler ve lokasyon

Lokasyon

Genotip no Temin edildigi yer Enlem Boylam Rakim (m)

7,22,28,32,39,40 Kelkit/Obektas Beldesi 40,141327 39,608479 1510

1,34 Kelkit / Dereyizii 40,126045 39,373405 1365
33,42 Kelkit/ Camur K8y 39,971642 39,734127 2150
11,31,48 Kelkit/ Kag Koy 40,126835 39,516144 1450
20,24 Kése/ Merkez 40,210350  39,653137 1575
6,13,16,49 Kése/ Oviince 40,156792 39,658379 1580
35 Kése / Ozbeyli 40,197197 39,706352 1600
5,30 Kiirtiin / Cayirgukur 40,673939  39,097446 900
17,21 Kiirtiin / Demirciler 40,650383 39,112209 1000
3,36 Kiirtiin / Karagukur 40,671886 39,139400 673
18 Kiirtiin / Ugtas 40,759557  38,951244 660
47 Merkez / Bahgecik 40,430424  39,598476 1450
4.8 Merkez / TEKKE 40,417690 39,585003 1230
37,45,46 Torul / Aksiit 40,605953 39,246357 1350
19,29 Torul / Altinpinar 40,503864 39,294514 1339
9,27,38 Torul / Harmancik 40,537170 39,312809 1250
14,25 Torul / Tok¢am 40,600132 39,204830 1610
26,43 Siran / Alig 40,169510 38,953106 1470
2,15,41 Siran / Bahgeli 40,250782  39,030972 1590
12,10,23 Siran / Bilgili 40,209286 39,102772 1460

44 Siran / Selimiye 40,253838  39,049610 1610
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3.1.1. Fasulye genotiplerinin toplandigi giimiishane ilinin 6zellikleri

3.1.1.a. Cog@rafi ozellikleri

Giimiishane ili Dogu Karadeniz Bolgesinin i¢ kisimlarinda yer alir. Kuzeyinde Trabzon,
Giineyi’nde Erzincan, Dogu’sunda Bayburt, Batisinda Giresun illeri bulunur. Merkez,
Kelkit, Siran, Torul, Kose ve Kiirtiin olmak tizere 5 ilgesi bulunmaktadir (Anonim 2019a)
(Sekil 3.1). ilin yiizolgiimii 657.500 hektardir. Toplam niifusu 2018 yili adrese dayali
kayit sistemine gore 162.748°dir

Dogu Karadeniz Bélgesinde yer alan Giimiishane 39° 29' D ve 40° 27' K arasinda olup,
rakimi ortalama 1210 metredir. Kose, Kelkit ve Siran ilgeleri vadi 6zelligi gosterirken,

Merkez, Torul ve Kiirtiin daglik ve engebelidir.

Giimiishane dogup Merkez, Torul ve Kiirtiinden gegen Harsit Cay1 ile Kelkit ve Sirandan

gecen Kelkit Cayi ilin en 6nemli iki akarsularidir.

Gilimiighane ili ylizol¢limiiniin yaklasik olarak %33’{inii meralar, %25’ini ise ormanlik
alanlar teskil eder. Ilin tarimsal iiriin desenine bakildiginda tarimsal alaninimn 44.551,00
ha %—39’unu tarla bitkileri, %15,7’sini diger yem bitkileri, 1.397,70 %1,22’tinii misir,
%7’sini arpa—bugday, %3’iinii patates, %0,7’sini yem bitkileri ve %2,5’ini de diger

tirlinler olusturmaktadir (Anonim 2019b).

Tarimsal mekanizasyon ve teknoloji ilde geregi gibi kullanilmamakta, tarimsal tiretim ise

bolgede eskiden beri yetistiriciligi yapilan tiirlerle yapilmaktadir.
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Sekil 3.1. Fasulye genotiplerinin toplandigi Giimiishane ili haritasi (Anonim 2019a)

3.1.1.b. Toprak ozellikleri

Glimiishane de en fazla II. simif toprak grubu bulunmaktadir. Bunu sirastyla IV., IIL, 1.,

sinif toprak gruplari takip etmektedir (Okcu 2012)

Yiizolgimiinin %1’ini I. Smuf arazilerdir. Bu arazilerin %87’ini aliivyal topraklar,
%13’linii koliivyal topraklar olusturmaktadir. Aliivyal topraklar iklime uyabilen her tiirlii
kiltir bitkisinin yetistiriciligine uygun topraklardir. Giimiishane’de bu topraklar
genellikle Coruh Nehri, Harsit Cay1 ve Kelkit Cay1 boyunca goriilmektedir (Okcu 2012).

Giimiishane ilinde bahge tarimi, tarimsal alanlarinin yaklasik  %5°lik kisminda
yapilmaktadir (Cizelge 3.2) (Anonim 2019c). Giimiishane genelinde 6zellikle kuru tarim
yapilmaktadir. 11 genelinde yapilan sulama barajlar1 ile bunun degisecegi
diisiiniilmektedir. Ildeki en 6nemli sorun kullanilmayan tarim arazileridir. Bunlarin

tiretime kazandirilmas ile olumlu katkilar saglayacaktir.
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Cizelge 3.2. Giimiishane ilinin tarimsal yapist (Anonim 2019c)

Uretim Alanlan Uretim Alam (Ha) Oram (%)
Tarla Bitkileri 17,808 %43,35
Sebze 882 %2,14
Meyve 1,395 %3,39
Nadas ve Kullanilmayan Alan 20,992 %51,10
TOPLAM 41,077 100

3.1.1.c. iklim ozellikleri

Iklim &zellikleri Karadeniz ve Dogu Anadolu gecis bdlgesi oldugundan farkliliklar
gostermektedir. Glimiishane iklim olarak kiglar soguk, yazlari ise serin ge¢mektedir.
Ortalama sicaklik 10°C’dir. Karasal iklimlerin karakteristik ozelligini tasiyan
Glimiighane ilinde sicaklik ortalamas1 20°C’yi gecen ay sayist sadece 2’dir.
Gilimiishane’de yaz aylarinda sicaklik degerleri yiiksek olmakla beraber birinci aydan
itibaren yagislar baslar. Tiirkiye’nin en fazla yagis alan bolgesi Karadeniz olmasina
ragmen Glimiishane’nin ortalama yagis miktar1 409,2 mm’dir. Bunun sebebinin ise
giineyindeki yiiksek daglarim nemli havasinin i¢ kisimlara gegmesini engellemesidir.

Karadenizden sahil kesiminden iglere dogru gidildikge yagis ve sicakliklar azalmaktadir.

Il Zigana ve Kop daglar1 arasinda bulunmaktadir. Bu daglar sayesinde Karadeniz den
nemli havanin, dogudan soguk havanin girmesine engel olur. Bu sebeple ender bir iklime
sahip olmustur (Okcu 2012). Yagisin 6zellikle 500 mm’nin altinda olmasindan dolay:

kuru tarim hakimdir.

Glimiishane’ de uzun yillar ortalamalar1 bakildiginda en yiiksek sicakligin Agustos en
diisiik ise Ocak ayinda goriiliir. Yagis En fazla Mayis (69,6 kg/m?), en az Agustos (12,7
kg/m?) ayinda tespit edilmistir (Okcu 2012).
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3.1.2. Deneme yerinin (Giimiishane— Kelkit -Obektas Beldesi) ozellikleri

3.1.2.a. Cografi ozellikleri

Kelkit ilgesi Giimiishane’nin giineyindedir. Ilgenin dogusunda Kose, batisinda Siran,
giineyinde Erzincan ve kuzeyinde Giimiishane il merkezi bulunmaktadir. Yiizolgiimii
1610 km? olup, rakim1 1412 m’dir. Yiizey sekilleri itibariyle genel olarak daglik ve
engebeli bir arazi yapisina sahiptir. Kelkit Cay1 vadisinde Ozliice Vadisi, Kelkit ile Kse
arasinda Kosmasat Vadisi bulunmaktadir. Kelkit’i giineyden ve kuzeyden siradaglar
kusatmaktadir. Bu daglar nedeniyle Gilimiishane Erzincan ulagimi zordur. Karayolu ile

Karadeniz’i bolgesini i¢ Anadolu’ya baglayan gegis noktasidir.

Kosmasat, Dayis1 ve Balahor derelerinin birlesmesi ile olusan Kelkit Cay1 ilcenin en
onemli akarsuyudur. Yesil Irmagi besleyen Kelkit ¢ay 320 km. uzunlugunda olup, 27 km.

kadar ilge igerisindedir.

3.1.2.b. Toprak ozellikleri

Deneme Giimiishane ili Kelkit ilcesi Obektas beldesi Fatih mahallesi 248 ada 13 parsel
de kurulmustur (40,1615 Enlem, 39,6271 Boylam) (Anonim 2019d) (Sekil 3.2.) Arazinin
toprak analiz sonuglar1 Cizelge 3.3’de verilmistir. Arazisi tinli, hafif alkali, az kiregli ve
tuz igerigi oldukca diistiktiir. Organik maddece fakir fosfor igerigi yeterli potasyum igerigi
de fazladur.
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Sekil 3.2. Denemenin kuruldugu arazinin uydu goriintiisii (Anonim 2019d)

Cizelge 3.3. Deneme yerinin temel 6zellikleri

Temel ozellikler Analiz sonug¢lar Anlam
Toprak Biinyesi 48 Tinlh

pH 7,86 Hafif alkali
Organik madde (%) 0,14 Cok Az
EC (mmhos/cm) 0,36

Kire¢ (%) 4,09 Az kiregli
Tuz(%) 0,011 Tuzsuz
Fosfor (kg/da) 5,85 Yeterli
Potasyum (kg/da) 145,3 Fazla

3.1.2.c. iklim ozellikleri

Kelkit 39. ve 40.boylamlar ile 40. ve 41. enlemler arasindadir. Yazlar sicak ve kurak,
kislar ise soguk ve yagishdir. Kelkit ne kadar da Karadeniz Bolgesinde olmasina ragmen
Dogu Anadolu Bolgesinin cografi ve iklim oOzellikleri goriilmektedir. Kelkit ilgesi
Gilimiighane’ye gore daha genis diizliiklere sahip, ortalama yagis miktar1 daha azdir. Bu
sebeple karasal iklim driinlerinden, arpa, bugday, sekerpancari ve patates yetisir.

Kelkit’in rakimi Tiirkiye ortalamasinin ¢ok iizerindedir.

Kelkit ilgesinin genel nem oranina bakildiginda Karadeniz Bolgesinden diisiik iken Dogu

Anadolu Bélgesinden yiiksektir. Ilgenin kuzeyinde bulunan Giimiishane daglar1 deniz
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etkisini, giineyinde olan Otlukbeli Daglar1 da karasal iklimin etkisini en aza

indirmektedir. Bu sartlar Kelkit’i cografi ‘gegis’ bolgesi haline getirmektedir.

Uzun yillar oratalamasina gore yetisme mevsimi boyunca Giimiishane iline toplam
169,47 mm yagis diismiis olup deneme yilinda ise toplam 180,9 mm yagis kaydedilmis
ve uzun yillar ortalamasindan daha yiiksek oldugu belirlenmistir (Cizelge 3.4). Gelisme
mevsiminde ortalama sicaklik iiriin y1linda (19,18 °C) uzun yillar ortalamasma gére 1,55
°C daha yiiksek oldugu bu da kiiresel iklim degisikliginin bir gdstergesi olarak kabul
edilebilir. Yine, {iriin yilinda minimum ve maksimum sicaklik degisimleri incelendiginde
genel olarak fasulye gelisimini etkileyen sicakliklarin meydana gelmedigi belirlenmistir

(Cizelge 3.4).

Cizelge 3.4. Glimiighane ilinin 2015 iiriin yil1 ve uzun yillar (1990-2014) ortalamasina
ait bazi iklim verileri*

Ayhik Toplam Minumum Ortalama Maximum

Aylar Yagis Sicaklik Sicaklik Sicaklik

uYyo 2015 UYO 2015 UYO 2015 UYO 2015
Mayis 66,42 66,7 1,27 3,8 13,62 148 28,68 304
Haziran 46,22 31 8,86 6,3 17,2 18 32,18 32
Temmuz 15,23 19,3 8,56 10,5 20,27 22 3595 36,9
Agustos 15,7 12,4 9,30 11,2 20,55 23,2 36,13 382
Eyliil 25,9 515 4,16 58 16,51 179 3263 34,1
Toplam 169,47 180,9
Ortalama 17,63 19,18

! Giimiigshane Meteroloji Miidiirliigiiniin yillik iklim rasatlarindan alinmstir.

3.2. Yontem

3.2.1. Deneme deseni ve alani

Genotipler, 2015 yilinda Sansa Bagli Tam Bloklar Deneme Deseninde 3 tekrarlamali
olarak Giimiishane ili Kelkit ilcesi Obektas beldesinde denemeye alinmislardir.
Denemede kullanilan 49 genotip bloklarda bulunan siralara sansa bagli olarak

dagitilmigtir. Her blokta sira arasi 60 cm ve uzunlugu 5 m olan 49 bitki siras1 yer almig
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ve bdylece her blok 147 m?den (49 x 0.60m X 5 m) olusmustur. Bloklar arasinda 1 m
bosluk birakilmistir. Béylece biitiin bloklar igin gerekli deneme sahas1 441 m? (3 blok x
147 m?), toplam deneme alan1 ise bloklar arasinda birakilan bosluklarla birlikte 519 m?

olmustur (Sekil 3.3)

3.2.2. EKim, bakim, hasat ve harman

Ekimden 6nce tohum yatagi hazirlama ve parselasyon yapildi. Akabinde 19.05.2015
tarihinde el ile 5-6 cm derinlige ekim gergeklestirilmistir. Sira tizeri 25 cm ve sira arasi
60 cm olacak sekilde ekim siklig1 yapilmistir (Sekil 3.4). Mevcut parsellerde giibreleme
ekimle birlikte dekara 4 kg N (%21 amonyum siilfat) ve 6 kg P20s (%45°1ik triple siiper
fosfat) uygulanmistir. S6z konusu parsel toplamda 4 kere sulanmis olup bunun bir tanesi
ciceklenme Oncesinde, diger ii¢ii de bakla baglama ve tane olum donemindedir. Yabanci
otlarla miicadele ¢apalama teknigi ile yapilmistir (Sekil 3.5). Ayri ayri elle hasat edilen

tiriinler tarlada 45 giin kurutulmasinin ardindan harman edilmistir (Sekil 3.6).

Sekil 3.3. Deneme yerinin hazirlanig1 (Orijinal)
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Sekil 3.5. Genotiplerin ¢ikisindan bir gériintii (Orijinal)
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Sekil 3.6. Denemenin hasatindan bir gériinti (Orijinal)

3.2.3. Denemede incelenen konular

Genotiplerin karakterizasyonunda Uluslararasi Bitki Gen Kaynaklar1 Arastirma Enstitiist
(IPGRI, Internaional Plant Genetic Resources Institute) ve Avrupa Birligi Bitki Cesitleri
Ofisi (EU-CPVO, European Union Community Plant Variety Office) tarafindan
gelistirilen ¢esit degerlendirme kriterleri esas alinmistir (EK 1). Ayrica, ¢ikistan hasada
kadarki donemde Tohumluk Tescil ve Sertifikasyon Merkezi Miidiirligii’niin Tarimsal
Degerleri Olgme Denemeleri Teknik Talimatinda belirttigi gdzlem ve 6lgiimler

yapilmugtir.

1. Cikis siiresi (giin): Ekimden itibaren alandaki tohumlarin %50’sinin ¢imlendigi
gecen giin sayis1 olarak kaydedilmistir.

2. Ciceklenme siiresi (giin): Her sirada ekim den itibaren siradaki bitkilerin yaklagik
%350’sinin ilk ¢icegi gosterdigi giin arasindaki zaman araligidir.

3. Olgunlasma siiresi (giin): Her sirada ekimden itibaren bitkilerin %50’sinde

yapraklarin ve baklalarin sarardigi giin arasindaki zaman araligidir
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4. Bitki boyu (cm): Hasat olgunluguna ulasan bitkilerden rastgele segilen 5 bitkinin
toprak seviyesinden bitkinin en u¢ noktasina kadar alinan ortalama uzunluktur.

5. Bitkide ilk bakla yiiksekligi (adet): Hasat olgunluguna ulasan bitkilerden rastgele
secilen 5 bitkinin toprak seviyesinden ilk baklanin oldugu boguma kadar alinan
uzunluklarin ortalamasidir.

6. Bitkideki bakla sayis1 (adet): Hasat olgunlugu devresinde siralarin her birinden
rastgele secilen 5 bitkide baklalar sayilarin ortalamasidir.

7. Bakladaki tane sayis1 (adet): Hasat olgunlugu doneminde her siradan sansa bagl
olarak 5 bakla se¢ilmis ve i¢indeki taneler sayilarak ortalamasi hesaplanmistir.

8. Tane verimi (kg/da): Her siradan elde edilen tane {irlinii tartilmig ve sonuglar kg/da
olarak ifade edilmistir.

9. Yiiz tane agirhg1 (g): Her siraya ait iirlinden dort ayr1 yiliz tohum sayilmis ve

tartildiktan sonra ortalamasi hesaplanmustir.

3.3. Verilerin Analizi

Arastirma sonunda elde edilen tarimsal 6zelliklere ait veriler uygun deneme desenine
gore SAS (SAS Inst., Cary, NC) istatistik paket programi yardimiyla varyans analizine
tabi tutulmustur. Arastirmada incelenen karakterler bakimindan ortalamalar arasindaki
farklar ise % 5 Onem seviyesinde Fisher’s LSD ¢oklu karsilastirma testi ile kontrol
edilmistir. Genotipler ayrica SPSS Statistic 24.0 paket programi kullanarak tarimsal ve
morfolojik 6zelikler bakimindan benzer 6zelliklere sahip ve bu 6zellikler bakimindan
yiiksek varyasyon gosteren genotipleri belirlemek amaciyla hiyerarsik kiimeleme
yontemi kullanilmistir. Hiyerarsik kiimeleme yonteminde kiimeleme algoritmasi olarak

Ward’s metodu ve farklilik 6l¢iisii olarak kare 6klidyen uzakligi kullanilmigtir.
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4. ARASTIRMA BULGULARI ve TARTISMA

4.1. Morfolojik Gozlemler

4.1.1. Bityiime sekli ve antosiyan varhg

Aragtirmamizda incelenen genotiplerin bitki boyu 43,0-157,0 cm arasinda degisim
gosterdigi tespit edilmistir. Genotiplerin 3 tanesinin bodur, 5 tanesinin sarilic1 geri
kalanlarinin ise yar1 sarilict karakterde oldugu goriilmistiir (Cizelge 4.1) (Sekil 4.1).
Sézen (2006), Ortakaradeniz bdolgesinde yer alan 74 koyden topladigi fasulye
genotiplerinin 88 tanesinin bodur, 29 tanesinin yar1 bodur ve 175 tanesinin ise sirik
formda oldugunu bildirmistir. Yine ayni arastirici tarafindan yapilan bir baska ¢alismada
ise incelenen genotiplerin 25 tanesinin bodur, 35 tanesinin yari sarilici ve 12 tanesin ise

sarilici karakterde oldugu tespit edilmistir (S6zen 2014).

Arastirmada denemeye alinan genotipler gelisme donemleri boyunca incelenmis olup
hi¢birinde antosiyan gozlemlenmemistir. Yeken vd (2019), Bati Anadolu illerinden
topladig1 63 genotipin sadece 2 tanesinde antosiyan tespit etmislerdir. Erding (2012), 125

genotip ile yaptig1 calismada ise 32 tane genotipte antosiyan igerdigini tespit etmislerdir.
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Sekil 4.1. Bitki biiylime sekilleri tespitinden bir goriintii (Orjinal)
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Cizelge 4.1. Fasulye genotiplerin biiylime sekli ve antosiyan varligi

Genotip no Biiyiime sekli'

Antosiyanin?

49
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! Biiyiime sekli: Bodur (3), yar1 sarilici (5) ve sarilic1 (7)

2 Antosiyanin: Yok (1) ve var (9)
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4.1.2. Yaprak ozellikleri

Karakterizasyonu yapilan genotiplerin 4 tanesinin agik yesil, digerlerinin ise orta yesil
renkli oldugu tespit edilmistir. Yaprak piiriizliliigii bakimindan 18 genotipin zayif, 22
genotipin orta ve 9 genotipin fazla piiriizlii oldugu saptanmistir. Genotiplerin 1 tanesi (23
nolu genotip) orta yaprak¢ik bakimindan kiigiik, 32 tanesinin orta ve 16 tanesinin biiyiik
oldugu tespit edilmistir. Genotipler orta yaprakeik sekli bakimindan incelendiginde ise
48 tanesinin tiggen, 1 tanesinin (33 nolu genotip) ise yuvarlak oldugu tespit edilmistir.
Genotiplerin orta yaprakgik ug sekilleri bakimindan 2 tanesinin kisa, 8 tanesinin orta, 39
tanesinin uzun oldugu belirlenmistir (Sekil 4.2 ve Cizelge 4.2). Erding vd (2013) 125
fasulye genotipinde yapmis oldugu calismalarinda yaprak oOzellikleri bakimindan
genotipler arasinda genis bir varyasyonun oldugunu bildirmislerdir. Yine, Akbulut vd
(2014) bu ozellikler bakimindan arastirmada kullandigi 12 fasulye genotipi arasinda

farkliliklarin oldugunu rapor etmislerdir.
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Sekil 4.2. Genotiplerin yapraklarindan goriiniimler
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3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 20 30 31 32 33 34 35

01 2 3 456 7 8 9 1011 12114151617 181920222

> 1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21 22 23 24 25 26 27 28 29 30 31 32 33 34 35 36 37

01 2 3 4 5 6 7 8 9 1011 1213 14 15 16 17 18 19 20 21 2 28

Sekil 4.2. Genotiplerin yapraklarindan goriiniimler (devam)
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Cizelge 4.2. Fasulye genotiplerinin yaprak 6zellikleri

Genotip Yaprak Yaprakta Orta yaprakek Orta yaprakcik  Orta yaprakeik ug
no rengit piiriizliiliik? biiyiikliigii® sekli’ sekli®
1 3 3 5 1 7
2 5 5 7 1 7
3 3 5 7 1 7
4 5 3 7 1 7
5 5 5 5 1 5
6 3 3 5 1 7
7 5 3 7 1 7
8 5 5 5 1 7
9 5 5 5 1 5
10 5 5 7 1 7
11 5 5 7 1 7
12 5 7 5 1 7
13 5 5 7 1 7
14 5 5 7/ 1 7
15 5 3 7 1 7
16 3 3 5 1 7
17 5 3 7 1 7
18 5 5 5 1 7
19 5 3 5 1 7
20 5 3 5 1 7
21 5 3 5 1 7
22 5 5 5 1 5
23 5 2 8 1 7
24 5 5 5 1 3
25 5 3 5 1 7
26 5 7 7 1 7
27 5 7 5 1 7
28 5 5 5 1 5
29 5 3 7 1 7
30 5 5 5 1 3
31 5 3 7 1 7
32 5 5 7 1 7
33 5 5 5 3 7
34 5 5 5 1 7
35 5 3 5 1 5
36 5 3 5 1 7
37 5 5 5 1 7
38 5 3 7 1 7
39 5 7 5 1 5
40 5 7 5 1 7
41 5 3 5 1 7
42 5 7 5 1 5
43 5 5 5 1 7
44 5 7 5 1 5
45 5 7 7 1 7
46 5 5 5 1 7
47 5 7 5 1 7
48 5 5 5 1 7
49 5 5 5 1 7

Yyaprak rengi: Cok agik yesil (1), agik yesil (3), orta yesil (5), koyu yesil (7) ve ¢ok koyu yesil (9)
2Yaprakta piiriizliilikk: Zayif (3), orta (5) ve fazla (7)

30Orta yaprakeik biiyiikliigii: Kiigiik (3), orta (5) ve hiiyiik (7)

“Orta yaprakeik sekli: Uggen (1), yuvarlak (3) ve eskenar dértgen (5)

5Orta yaprakeik ug sekli: Kisa (3), orta (5) ve uzun (7)
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4.1.3. Cigek ozellikleri

Genotiplerin brakte sekli bakimindan incelendiginde 5 tanesinin orta, 44 tanesinin ise
mizrak bi¢giminde oldugu goriilmiistiir. Brakte boyutu bakimindan 3 genotip kiigiik, diger
genotiplerin bliylik oldugu belirlenmistir. Brakte renginin ise tiim genotiplerde yesil
oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.3). Fasulye cice§inde bes adet tag yapraktan en
biiyiigiinii bayrak yaprak olusturmaktadir. Arastirmamamizda, bayrak yaprak rengi
bakimindan genotipler arasinda varyasyon bulundugu ve bayrak yapragm 17 genotipte
menekse, 23 genotipte beyaz ve diger 9 genotipte ise pembe renkli oldugu belirlenmistir
(Cizelge 4.3 ve Sekil 4.3). Yine tag yapraklarin bir kismin1 olusturan kanatcik rengi
bakimindan genotipler degerlendirildiginde ise genotiplerin 23 tanesinin beyaz, 26
tanesinin pembe renkli kanatgiga sahip oldugu tespit edilmistir. Kanatgiklarin agilim
durumu bakimindan yapilan gozlemlerde tiim genotiplerde kanatciklarin birbirinden

ayrilmis oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.3).
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Cizelge 4.3. Fasulye genotiplerinin gicek 6zellikleri

Genotip no tI)3rakte1 Brakte rengi?  Brakte sekli® Bayrz_aAk Kanat,;slk Kanatclsk
oyutu rengi rengi acilim
1 5 1 1 1 1 5
2 5 1 1 3 2 5
3 5 1 1 3 2 5
4 5 1 1 1 1 5
5 5 1 1 3 2 5
6 5 1 1 1 1 5
7 5 1 1 3 2 5
8 5 1 3 1 1 5
9 5 1 3 3 2 5
10 5 1 1 1 1 5
11 5 1 1 1 1 5
12 5 1 1 1 1 5
13 5 1 1 2 2 5
14 5 1 1 3 2 5
15 5 1 1 1 1 5
16 5 1 1 1 1 5
17 5 1 il 3 2 5
18 5 1 1 3 2 5
19 5 1 1 3 2 5
20 5 1 1 2 2 5
21 5 1 1 1 1 5
22 5 1 1 3 2 5
23 5 il 1 1 1 5
24 5 1 3 1 1 5
25 5 1 1 2 2 5
26 5 1 1 1 1 5
27 5 1 1 1 1 5
28 5 1 1 3 2 5
29 5 1 1 2 2 5
30 5 1 1 3 2 5
31 5 1 1 1 1 5
32 5 1 1 1 1 5
33 3 1 1 3 2 5
34 5 1 1 1 1 5
35 5 1 1 1 1 5
36 5 1 1 3 2 5
37 5 1 1 3 2 5
38 5 1 1 1 1 5
39 5 1 1 2 2 5
40 5 1 3 2 2 5
41 3 1 1 1 1 5
42 5 1 1 1 1 5
43 5 1 1 3 2 5
44 3 1 3 3 2 5
45 5 1 1 2 2 5
46 5 1 1 2 2 5
47 5 1 1 1 1 5
48 5 1 1 2 2 5
49 5 1 1 1 1 5

!Brakte boyutu: Kiigiik (3), orta (5) ve biiyiik (7)

2Brakte rengi: Yesil (1), agik viyole (2) ve koyu mor (3)
3Brakte sekli: Mizrak (1), orta (3) ve oval (5)

“Bayrak rengi: Beyaz (1), pembe (2), menekse (3) ve yesil (4)
SKanatcik rengi: Beyaz (1), pembe (2) ve viyole (3)

®Kanatgik agilimi: Paralel (3), ayrilmis (5) ve iyice ayrilmis (7)
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Sekil 4.3. Genotiplerim ¢igek goriintiileri (orijinal)

Her siradan rastgele alinan 10 bitkide ¢icek uzunlugu ve sap uzunlugu 6l¢iilmiis olup,
genotiplerin ¢igek uzunlugunun 11-20 mm arasinda degistigi saptanmustir (Cizelge 4.3).
Genotipler ¢i¢ek uzunluklarina gore degerlendirildiginde 5 genotipin kiigiik, 18 genotipin
orta ve 26 genotip ise biiyiik ¢i¢ekli oldugu tespit edilmistir. Genotiplerin sap uzunluklari
6,7-16,5 mm arasinda olmak iizere genis bir aralikta degisim gosterdigi tespit edilmistir.

(Cizelge 4.3).

Sonug olarak aragtirmada incelenen genotiplerin ¢igek 6zellikleri bakimindan genis bir
varyasyona sahip oldugu belirlenmistir. Bu ¢igek 0Ozellikleri bakimindan genotipler
arasindaki farkliliklarin bulundugu daha dnce yapilan calismalarda da ortaya konulmustur
(Erding vd 2013; Ekincialp ve Sensoy 2013; Yetken vd 2019).
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Cizelge 4.3. Fasulye genotiplerinin gicek 6zellikleri

Genotip no Cicek uzunlugu (mm) Cicek boyutu! Cicek sap uzunlugu (mm)
1 20 7 11,5
2 15 5 10,6
3 14 5 8,7
4 18 7 11,3
5 17 7 9,4
6 12 5 12,3
7 17 7 14,2
8 12 5 11,5
9 13 5 9,8
10 17 7 10,5
11 15 5 15,6
12 18 7 114
13 16 7 13,2
14 19 7 9,2
15 13 5 11,4
16 12 5 13,1
17 11 3 10,6
18 17 7 94
19 12 3 11,5

20 14 5 10,9
21 17 7 8,4
22 19 7 12,6
23 16 7 9,1
24 19 y/ 11,2
25 16 7 7,9
26 14 5 134
27 20 7 11,6
28 18 7 12,3
29 14 5 6,7
30 18 7 8,4
31 12 3 11,5
32 19 7 10,6
33 11 3 12,8
34 20 7 11,3
35 15 5 12,7
36 19 7 9,9
37 17 7 12,5
38 17 7 114
39 12 3 16,5
40 15 5 10,3
41 13 5 12,7
42 15 5 13,8
43 17 7 14,7
44 13 5 11,9
45 14 5 10,8
46 17 7 11,1
47 17 7 14,2
48 15 5 13,5
49 16 7 12,6

ICigek boyutu: Kiigiik (3), orta (5) ve biiyiik (7)
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4.1.4. Bakla ozellikleri

Tiim genotipler bakla zemin rengi bakimindan incelendiginde bakla zemin renginin yesil
oldugu goriilmiistiir. Bakla koyulugunun ise 5 genotipte hafif, geri kalan 44 genotipte ise
orta oldugu tespit edilmistir. Kilg¢iklilik bakimindan incelendiginde 5 genotip kilgiksiz
diger 44 genotipin kil¢ikli oldugu belirlenmistir (Sekil 4.4). Kesit sekli tim genotiplerde
eliptiktir. Bakla genisligi 5 genotipte dar, 44 genotipte orta, gaga kivrilmasi 44 genotipte
¢ok gii¢siiz, 5 genotipte orta, gaganin olusum sekli orta, gaganin uzunlugu 5 genotipte
orta, 44 genotipte uzundur ve baklanin kivrim seklinin 10 genotipte diiz, 28 genotipte
hafif, 11 genotipte orta oldugu goriilmiistiir. Bakla kivriminin tiim genotiplerde i¢ biikey
oldugu belirlenmistir (Sekil 4.5 ve Cizelge 4.4).

Yeken vd (2019) yapmis olduklari galismada bakla zemin renginin 63 genotipin 1
tanesinde mor geri kalaninda ise yesil oldugunu, koyulugunu hafif, orta ve koyu olarak
tespit etmislerdir. Baklada ikinci rengin 13 genotipte oldugunu belirlemis olup baklada
onemli farkliliklar tespit etmislerdir (Yeken 2019).

Akbulut vd (2014) fasulyeleri kil¢iklilik bakimindan incelendiginde 6 genotipin kilgikli,
diger 6 genotipin ise kil¢iksiz oldugunu belirlemislerdir.

Sekil 4.4. Baklada kilgiklilik 6zelligi(orijinal)
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Sekil 4.5. Genotiplerin bakla goriintiileri (orijinal)
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Cizelge 4.4. Fasulye genotiplerinin bakla 6zellikleri

Genotip no Bakla zemin rengi! Baklanin koyulugu? Baklada gift renk®
1 2 5 1
2 2 5 1
3 2 5 1
4 2 5 1
5 2 5 1
6 2 5 1
7 2 5 1
8 2 5 1
9 2 5 1
10 2 5 1
11 2 5 1
12 2 5 1
13 2 5 1
14 2 5 1
15 2 5 1
16 2 5 1
17 2 5 1
18 2 5 1
19 2 5 1
20 2 5 1
21 2 5 1
22 2 5 1
23 2 5 1
24 2 5 1
25 2 5 1
26 2 5 1
27 2 5 1
28 2 5 1
29 2 5 1
30 2 3 1
31 2 5 1
32 2 5 1
33 2 5 1
34 2 5 1
35 2 3 1
36 2 5 1
37 2 5 1
38 2 5 1
39 2 5 1
40 2 5 1
41 2 5 1
42 2 5 1
43 2 5 1
44 2 3 1
45 2 5 1
46 2 3 1
a7 2 3 1
48 2 5 1
49 2 5 1

! Bakla zemin rengi: Sari (1), yesil (2) ve viyole (3)
2Baklanin koyulugu: Hafif (3), orta (5) ve koyu (7)
3 Baklada gift renk: Yok (1) ve var (9)



Cizelge 4.4. (devam)
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4 Kalgiklilik: Yok (1) ve var (9)

% Bakla Kesit Sekli: Eliptik (1), kalp seklinde (2), yuvarlak (3) ve sekiz seklinde (4)

®Bakla Genisligi: Dar (3), orta (5) ve genis (7)

"Baklanm kivrim sekli: Diiz (1), hafif (3), orta (5), kuvvetli (7) ve gok kuvvetli (9)
8 Bakla kivrinum i¢ ve dis biikey olusu: I¢ biikey (1), S seklinde (2) ve dis biikey (3)
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Cizelge 4.4. (devam)

Genotip no Gaganmn kivrilmast® Gaganin g})usum Gagzulm11
sekli uzunlugu
1 1 2 7
2 1 2 7
3 1 2 7
4 1 2 7
5 1 2 7
6 1 2 7
7 1 2 7
8 1 2 7
9 1 2 7
10 1 2 7
11 1 2 7
12 1 2 7
13 1 2 7
14 1 2 7
15 1 2 7
16 5 2 7
17 5 2 5
18 1 2 5
19 1 2 7
20 1 2 7
21 1 2 7
22 1 2 7
23 5 2 7
24 5 2 5
25 1 2 7
26 1 2 7
27 1 2 7
28 1 2 7
29 1 2 7
30 1 2 7
31 1 2 7
32 1 2 7
33 1 2 7
34 1 2 7
35 1 2 7
36 1 2 7
37 1 2 7
38 1 2 7
39 5 2 7
40 1 2 7
41 1 2 7
42 1 2 7
43 1 2 7
44 1 2 7
45 1 2 5
46 1 2 7
47 1 2 7
48 1 2 7
49 1 2 5

® Gagamin kivrilmasi: Cok giigsiiz (1), giigsiiz (3), orta (5), giiclii (7) ve ¢ok giiclii (9)
10 Gaganin olusum sekli: Giiglii (1), orta (2) ve giigsiiz (3)
11 Gaganin uzunlugu : Kisa (3), orta (5) ve uzun (7)
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4.1.5. Genotiplerin tohum o6zellikleri

Genotipler tohum sekli bakimindan incelendiginde 21 tanesinin dairesel—eliptik, 28
tanesinin ise dairesel oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.5 ve Sekil 4.6). Genotiplerin
tamaminda tohum tek renklidir. Hilum halkasi 48 genotipte tohum rengi ile ayni renkte
olup, 30 nolu genotipte koyu sar1 oldugu gézlemlenmistir.

So6zen (2006) yaptigr calismada 292 genotipin, 145 tanesi beyaz, 147 tanesinin renkli

oldugunu belirlemistir.

Sar1 vd (2016) Karadeniz Bolgesi’nden 31 genotipte tane boyuna kesitin bobrek, eliptik,

daireden eliptige dogru ve dairesel olarak tespit etmistir.

Erding (2012) yaptiklar1 calismadan 125 genotipin 79 tanesinde hilum halkasinin tohum
ile ayn1 renkte geri kalaninda farkli renklerde olugunu belirlemislerdir.
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Sekil 4.6. Genotiplerin tohum goriintiileri (orijinal)
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Cizelge 4.5. Fasulye genotiplerinin tohum o6zellikleri

Genotip no 1 Tohum renginin Tohum ana Hilum halkasinin
Tohum sekli 2 -3 4
sayisi rengi rengi
1 1 1 1 1
2 2 1 1 1
3 2 1 1 1
4 2 1 1 1
5 2 1 1 1
6 2 1 1 1
7 2 1 1 1
8 1 1 1 1
9 2 1 1 1
10 1 1 1 1
11 1 1 1 1
12 1 1 1 1
13 1 1 1 1
14 2 1 1 1
15 2 1 1 1
16 1 1 1 1
17 1 1 1 1
18 2 1 1 1
19 1 1 1 1
20 2 1 1 1
21 2 1 1 1
22 2 1 1 1
23 1 1 1 1
24 1 1 1 1
25 2 1 1 1
26 1 1 1 1
27 1 1 1 1
28 1 1 1 1
29 1 1 1 1
30 1 1 1 5
31 1 1 1 1
32 1 1 1 1
33 1 1 1 1
34 1 1 1 1
35 2 1 1 1
36 1 1 1 1
37 2 1 1 1
38 2 1 1 1
39 1 1 1 1
40 1 1 1 1
41 1 1 1 1
42 1 1 1 1
43 2 1 1 1
44 1 1 1 1
45 2 1 1 1
46 2 1 1 1
47 1 1 1 1
48 2 1 1 1
49 1 1 1 1

! Tohum sekli: Dairesel (1) ve dairesel-eliptik (2)

2 Tohum renginin sayist: Bir (1), iki (2) ve ikiden fazla (3)

3 Tohum ana rengi: Beyaz (1), yesil (2), gri (3), sar1 (4), koyu sar1 (5), kahverengi (6), kirmizi (7) , viole
(8) ve siyah (9)

4 Hilum halkasinin rengi: Tohum rengi ile ayn1 (1) ve tohum renginden farkli (2)
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4.2. Tarmmsal Ozellikler

4.2.1. Cikas siiresi (giin)

Fasulye 15 C’nin altindaki sicakliklarda tohum ¢imlenme siiresi uzamakta ve genotiplere
gore degismektedir (Kantar ve Elkoca 2001). Arastirmada kullanilan genotiplerin ¢ikis
stiresi 11-17 giin arasinda degisim gdstermis olup ortalama ¢ikis siireleri 13,88 giin olarak
belirlenmistir. Cikis siiresine ait varyans analiz sonuglar1 incelendiginden genotipin
etkisinin ¢ok 6nemli (p<0,01) oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.6). En kisa ¢ikis siiresine
4,5, 6, 8,9 ve 21 numarali genotipler (11 giin) sahip olurken; en uzun ¢ikis siiresine ise
32 numaral1 genotip (17 giin) sahip olmustur. 32 numarali genotip ile 16 gilinliik ¢ikis
stiresine sahip olan 14, 15, 25, 26, 27, 32, 37,38,45,46 ve 49 nolu genotipler arasindaki
fark onemsiz olmustur (Cizelge 4.6). Bazi fasulye genotiplerinde Van Golii bolgesinde
yapilan ¢aligmalarda Ekincialp ve Sensoy (2013) ¢ikis siiresini 10-28,50 giin ve Erding
vd (2012) ise ¢ikis siiresinin 10,33— 20,67 giin arasinda oldugunu tespit etmislerdir. Diger
taraftan Dumlu (2009) Erzurum sartlarinda fasulye genotiplerinin ¢ikis siiresini 13—16
giin olarak belirlemistir. Bu sonuglar sicaklik ve toprak neminin yani sira genotipin ¢ikis

hiz1 ve siiresi tizerine etkili oldugunu gostermistir.

4.2.2. Ciceklenme siiresi (giin)

Genotiplerin ¢i¢eklenme siireleri 54—62 giin arasinda degisim gostermis olup ortalama
ciceklenme siireleri 58,2 giin olarak belirlenmistir. Ciceklenme siiresi bakimindan
genotipler arasindaki farklarin ¢ok 6nemli (p<0,01) oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.6).
Arastirmada 1, 2, 3, 4, 12, 16, 23, 24, 33, 34, 35 ve 39 numarali genotipler 54 giin ile en
kisa ¢igeklenme siiresine sahip olmus; en uzun gigeklenme siiresi (62 giin) ise 6, 7, 13,
14, 15, 41 ve 49 numaral1 genotiplerde tespit edilmistir. Farkli fasulye genotiplerinde ve
lokasyonlarda yapilan calismalarda da genotiplerin ¢igeklenme siiresi bakimindan
farklilik gosterdigi bildirilmistir (Yeken vd 2019). Ekincialp ve Sensoy (2013),
genotiplerin gigceklenme siiresini 49,67-83,67 giin, Canci (2016) 58-103 giin ve Yeken
vd (2019) 43-75 giin arasinda degistigini rapor etmislerdir.
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Cizelge 4.6. Fasulye genotiplerinin ¢ikis siiresi, ¢igeklenme siiresi ve olgunlasma siiresine
ait veriler

Genotip no Cikis siiresi (giin) Ciceklenme siiresi (giin) Olgunlagma siiresi (giin)
1 13,0 54,0 125,0
2 13,0 54,0 124,0
3 13,0 54,0 123,0
4 11,0 54,0 126,7
5 11,0 57,0 130,0
6 11,0 62,0 134,0
7 13,0 62,0 133,0
8 11,0 57,0 125,7
9 11,0 60,0 130,3
10 14,0 60,0 132,0
11 13,0 60,0 128,7
12 13,0 54,0 122,0
13 14,0 62,0 135,0
14 16,0 62,0 135,0
15 16,0 62,0 137,0
16 14,0 54,0 123,3
17 14,0 60,0 133,0
18 13,0 60,0 131,0
19 14,0 60,0 128,0
20 13,0 60,0 133,0
21 11,0 60,0 125,0
22 14,0 60,0 130,0
23 14,0 54,0 121,0
24 13,0 54,0 124,0
25 16,0 60,0 130,0
26 16,0 60,0 127,0
27 16,0 60,0 130,0
28 14,0 57,0 1257
29 13,0 60,0 130,0
30 14,0 60,0 130,7
31 16,0 57,0 125,0
32 17,0 57,0 127,0
33 13,0 54,0 122,3
34 14,0 54,0 124,3
35 13,0 54,0 124,0
36 14,0 57,0 126,0
37 16,0 60,0 129,7
38 16,0 57,0 127,0
39 13,0 54,0 118,3
40 14,0 60,0 137,0
41 16,0 62,0 136,0
42 14,0 57,0 125,0
43 13,0 57,0 129,0
44 14,0 57,0 126,0
45 16,0 60,0 139,0
46 16,0 60,0 130,0
47 14,0 60,0 128,0
48 13,0 60,0 129,0
49 16,0 62,0 1410

Ortalama 13,9 58,2 128,7

F degeri (genotip) 18,5** 49,04** 45,6**

LSD (0.05)(genotip) 1,1 1,2 2,0

Varyasyon katsayisi (%) 4,7 1,2 1,0

** cok dnemli
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4.2.3. Olgunlagma siiresi (giin)

Fasulyede olgunlagsma siiresi genotip ve g¢evre faktorleri tarafindan belirlenmektedir
(Dursun 1999; Elkoca ve Cimar 2015). Olgunlasma siiresine ait varyans analiz sonuglari
ve genotiplerin bu 6zellige ait ortalama degerleri Cizelge 4.6’da verilmistir. Bu karakter

bakimindan genotipler arasindaki farklar ¢ok 6nemli (p<0,01) olmustur.

Genotiplerin olgunlagsma siireleri 118,3—141 giin arasinda degisim gdstermis, ortalama
olgunlagma siiresi ise 128,7 giin olarak belirlenmistir. En kisa olgunlagma siiresi 39
numarali genotipte 118,3 giin olarak belirlenmis; en uzun olgunlasma siiresi ise 49
numarali genotipte 141 giin olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.6). Sonuglar, genotipler
arasinda 22,7 gilinliik biiyiik bir farkin oldugunu gostermektedir.

Bu ¢alismadaki bulgulara gore benzer sekilde genotipik etkiye baglh olarak olgunlagsma
stiresinin genotiplere gore degisim gosterdigi birgok arastirmada belirlenmistir (Glines
2011; Peksen 2005; Elkoca ve Cinar 2015). Farkli genotip ve ekolojik kosullarda yapilan
caligmalar incelendiginde Peksen (2005) genotiplerin olgunlasma siiresini 99,17-120,00
glin, Canci (2016) 85-149 giin, Yeken vd (2019) ise 95,00 ile 132,00 arasinda degistigini

rapor etmislerdir.

4.2.4. Bitki boyu (cm)

Fasulyede morfolojik 6zellikler igerisinde yer alan ve verime olan etkisi nedeniyle bitki
boyu 6nemli bir 6zelliktir (Ceyhan vd 2009). Arastirmada bitki boyu iizerine genotipin
etkisinin ¢ok 6nemli (p<0,01) oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.7). Genotiplerin bitki
boylar1 42,6 ile 156,7 cm arasinda degistigi ve genotipler arasinda bu 6zellik bakimindan
onemli bir varyasyonun oldugu belirlenmistir. En kisa bitki boyu bodur olarak belirlenen
18 (42,6 cm), 29 (52,6 cm) ve 34 nolu genotiplerde (61,3 cm) 6lgiiliirken, en uzun bitki
boyu sarilici olarak tespit edilen 13 nolu genotipte (156,7 cm) goézlemlenmistir (Cizelge
4.7). Ozbekmez (2015) kullandig1 genotiplerde bitki boyunun bodur tiplerde 28,40-50,47

cm, sirik sarilict tiplerde ise 97,63-197,77 cm arasinda degistigini gostermistir. Yine
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yapilan bagka bir ¢aligmada fasulye genotiplerinin bitki boyunun 85,1-112,3 cm arasinda
degistigi ve genotipik varyasyonun goriildiigii bildirilmistir (Biyikli 2015). S6zen (2006)
Artvin ilinde yaptig1 ¢aligmada ise fasulye genotiplerinin bitki boyunu 20-310 cm

arasinda olmak {izere genis bir aralikta degisim gosterdigi belirlemistir.

4.2.5. 11k bakla yiiksekligi (cm)

[lk bakla yiiksekligi genotiplerin makinali hasada uygunluk yoniinden oldukga énemli bir
ozelliktir. Ik bakla yiiksekligine ait varyans analiz tablosu incelendiginde, bu dzellik
bakimindan genotipler arasindaki farkin ¢ok 6nemli (p<0,01) oldugu goriilmektedir
(Cizelge 4.7). Denemeye alinan genotiplerin ilk bakla yiiksekliginin 6,7 ile 27,0 cm
arasinda degisim gosterdigi, ortalama bakla yiiksekligi ise 15,7 cm olarak tespit edilmistir
(Cizelge 4.7). Yiiritiilen farkli ¢aligmalarda da fasulye genotiplerine bagl olarak degistigi
ve genotipler arasinda 6nemli bir varysyonun oldugu bildirilmistir (Bozoglu 1995;
Diizdemir ve Akdag 2001; Peksen 2005; Elkoca ve Cinar 2015). Arastirmamizda 23 nolu
genotip ilk bakla yiiksekligi bakimindan en kisa genotip olarak belirlenmis (6,7 cm), bunu
artan sirayla 9,1 cm ile 16 ve 9,3 cm ile 24 nolu genotipler izlemistir. En yiiksek bakla
yiiksekligi ise 27,0 cm ile 21 nolu genotipte belirlenmis, bunu azalan sira ile 36 ( 24,8
cm), 38 (23,6 cm) ve diger genotipler izlemistir (Cizelge 4.7). Bitkideki ilk bakla
yiiksekligi ile ilgili yapilan ¢aligmalarda da genotipler arasinda onemli farkliliklar
belirlenmistir. Samsun kosullarinda yapilan ¢alismalarda genotiplerin ilk bakla
yiiksekligini Bozoglu (1995) 10,31-15,8 cm ve Peksen (2005) 6,9 ile 12,65 cm arasinda
degisim gosterdigini belirlemislerdir. Ordu ekolojik kosullarinda yapilan baska bir
calismada ise genotiplerin ilk bakla yiiksekliginin 12,23-50,30 ¢m arasinda genis bir
varyasyon gosterdigi tespit edilmistir (Ozbekmez 2015). Aydogan (2017) Erzurum ispir
fasulyesi genotiplerinde yaptig1 ¢alismada ilk bakla yiiksekligini 12,1 ile 17,6 cm olarak
tespit etmistir. Bulgularimiza benzer degerler bulan Yeken vd (2019) ilk bakla

yiiksekliginin 8-25 c¢m arasinda oldugunu bildirmistir.
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Cizelge 4.7. Fasulye genotiplerinin bitki boyu (cm), ilk bakla ytiksekligi (cm) ve bitkideki
bakla sayisilarina ait veriler

Genotip no Bitki boyu (cm) i1k bakla yiiksekligi (cm) Bitkideki bakla sayis1
1 1213 13,1 22,1
2 78,4 10,2 14,9
3 120,3 18,0 12,4
4 125,0 20,1 19,8
5 98,3 21,8 17,1
6 106,9 9,9 19,7
7 114,9 20,1 10,2
8 133,6 22,6 12,1
9 86,2 13,0 27,7
10 102,1 13,9 243
11 140,6 17,7 15,1
12 93,3 12,9 20,2
13 156,7 15,8 19,8
14 146,8 13,1 32,7
15 83,1 22,9 11,7
16 136,9 9,1 17,2
17 114,9 13,9 49,6
18 42,6 10,3 28,2
19 114,3 15,7 10,3
20 148,8 16,7 22,4
21 150,7 27,0 17,2
22 123,8 22,9 14,4
23 109,6 6,7 20,3
24 119,7 9,3 17,6
25 124,4 19,7 14,7
26 1131 13,9 12,3
27 98,3 12,9 10,4
28 130,0 13,3 12,4
29 52,6 15,0 9,2
30 119,8 12,9 15,3
31 149,8 14,8 14,2
32 137,9 22,9 17,4
33 124,9 17,1 19,7
34 61,3 10,6 11,3
35 130,7 12,9 13,7
36 119,3 24,9 10,3
37 109,5 14,9 154
38 139,6 23,7 17,4
39 110,9 13,9 11,4

40 116,3 20,8 19,3
41 119,9 12,8 14,3
42 109,8 13,7 17,6
43 115,1 14,8 11,1
44 104,7 13,9 15,6
45 129,9 13,1 12,7
46 103,0 19,2 13,5
47 116,8 12,8 14,2
48 149,7 11,9 15,8
49 110,0 15,6 14,4
Ortalama 115,6 15,7 17,0
F degeri (genotip) 2603,14** 99,69** 409,96**
LSD (0.05)(genotip) 1,3 1,3 1,0
Varyasyon katsayis1 (%) 0,7 51 3,47

** ¢ok onemli
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4.2.6. Bitkideki bakla sayis1 (adet)

Varyans analizi sonuglari, bitkide bakla sayis1 bakimindan genotipler arasinda ¢ok 6nemli
(p<0,01) farklarin bulundugunu géstermistir (Cizelge 4.7). Denemeye alinan genotiplerin
bitki bagina bakla sayis19,2 ile 49,6 arasinda degistigi ve genotipler arasinda bu 6zellikler
bakimindan ¢ok 6nemli bir varyasyonun oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.7). 17 nolu
genotip en yiiksek bitkide bakla sayisina (49,6 adet) sahip olurken en diisiik 9,2 adet ile
29 nolu genotipte belirlenmistir. Yiiriitiilen ¢esitli arastirmalarda (Zeytun 1988; Bozoglu
ve Giilimser 1999; Peksen 2005; Bozoglu and S6zen 2007; Canci 2016; Yeken vd 2019)

bitkideki bakla sayisinin 1-163 arasinda degistigini bildirmislerdir.

4.2.7. Bakladaki tane sayisi (adet)

Kalitim derecesi yiiksek bir karakter (Elkoca ve Kantar 2004) olan baklada tane sayisi
tane verimini etkileyen en 6nemli verim unsurlarindan biridir (Peksen 2005; Ceyhan vd
2009). Arastirmada kullanilan genotiplerin bakladaki tane sayisi 3,1 ile 7,4 adet arasinda
degisim gostermis olup, ortalama 4,8 adet olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.8). Genotipin
bakladaki tane sayisi lizerine etkisinin ¢ok 6nemli (p<0,01) oldugu goriilmistiir (Cizelge
4.8). Bakladaki tane sayisi en az artan sirayla 18, 41, 23 nolu genotiplerde; en fazla ise
adet ile 7 (7,4 adet) ve 4 nolu (6,9) genotiplerde belirlenmistir. Arastirmada elde edilen
bakladaki tane sayilari literatiirle benzer degerler arasinda yer almaktadir (Sehirali 1988;
Bozoglu 1995; Diizdemir 1998; Varankaya 2011; Ozbekmez 2015; Canci 2016;Yeken vd
2019).

4.2.8. 100 tane agirhg ()

Yiiksek bir kalitim derecesine sahip oldugu bildirilen yiiz tane agirligi (Cift¢i ve Sehirali
1984; Sehirali vd 1994) bitkide bakla sayisindan sonra verimi belirleyen Onemli
ozelliklerden biridir (Chand 1998). Genotiplerin yiiz tane agirligi 23,4 ile 127 g arasinda
degisim gostermis olup, varyans analizi sonucglarina gére genotipler arasindaki farklarin

cok 6nemli (p<0,01) oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.8). En yiiksek yiiz tane agirlig
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103,6-127,0 g arasinda degismek tizere 5, 8, 15, 19, 27, 29 ve 43 nolu genotiplerde
belirlemistir. En yiiksek yiiz tane agirligi 127 g ile 15 nolu genotipte belirlenmistir. En
diisiik yiiz tane agirligi ise 23,4-38,6 g arasinda degismek iizere 9, 10, 14, 17, 20, 44, 46,
47, 48, 49 ve 50 nolu genotiplerde tespit edilmistir. En diisiik yiiz tane agirhigimnin 23,4 g
ile 20 nolu genotipin sahip oldugu belirlenmistir. Ciftci ve Sehirali (1984) yaptigi
arastirmada genotiplerin yiiz tane agirhgmi 14,74 ile 82,15 g, Diizdemir (1998), Tokat
ilinde yaptig1 ¢alismada bin tane agirligin1 190,13 ile 1350 g ve Erding vd (2013), Van
ilinde yaptiklar1 ¢alismada ise yiiz tane agirh@ini 14,92-98,16 g arasinda degistigini
bildirmislerdir.

Singh (2001), yiiz tane agirligi 40 g lizerinde olanlar1 Giiney Amerika (Andean) altinda
olanlar1 ise Orta (Mezo) Amerika olarak siniflandirmistir. Bu bilgilere ve elde edilen
verilere gore bu ¢alismada kullanilan genotiplerin 10 tanesinin (9, 10, 14, 17, 20, 44, 46,
47, 48, 49 nolu genotipler) Orta Amerika orjinli oldugu séylenebilir. Bu bulgular
Ekincialp ve Sensoy (2013) bulgulariyla benzerlik gosterirken, Madakbas vd (2009)
bildirdigi iizere lilkemizdeki tiim fasulyelerin Giiney Amerika orjinli oldugu bilgisi ile

ortiismemektedir.

4.2.9. Tane verimi (kg/da)

Verim Kantitatif bir karakter olup, ¢ok sayida gen tarafindan kontrol edilen c¢evre
faktorlerinden etkilenen 6nemli bir 6zelliktir (Yeken vd 2019). Arastirmada genotiplere
bagli olarak tane verimi bakimindan ¢ok 6nemli (p<0,01) farklarin oldugu goriilmiistiir
(Cizelge 4.8). Genotiplere bagl olarak tane verimi 83,7 ile 424 kg/da arasinda genis bir
aralikta degisim gostermistir (Cizelge 4.8). Ortalama verim ise 249,6 kg/da’dir. Tane
veriminin genotiplere gore dnemli bir varyasyon gosterdigi bir ¢cok c¢alisma ile ortaya
konulmustur (Diizdemir ve Akdag 2001; Ulker ve Ceyhan 2008; Varankaya 2011; Elkoca
ve Cmar 2015). Arastirmada en diisik verim 44 numarali genotipte (83,7 kg/da)
belirlenmistir. Bunu artan sira ile 90,4 kg/da ile 49 numarali genotip, 92,9 kg/da ile 47
numarali genotip ve 104,5 ile 46 nolu genotip ve diger genotipler izlemistir. En yliksek

verime 4 numarali genotipte (424 kg/da) belirlenmistir. Bunu azalan sira ile 395,1 kg/da



57

ile 40 nolu genotip 375 kg/da ile 12 nolu genotip ve diger genotipler izlemistir. Ulker ve
Ceyhan (2008) Konya ilinde yapmis olduklar1 ¢alismada ortalama verimi 346,67 kg
olarak bulmustur. Yozgat ilinde yapilan bir baska calismada ise genotiplerin tane
verimlerinin 150,42-400,740 kg/da arasinda degistigi (Varankaya ve Ceylan 2012) ve bu
bulgularla bu ¢aligmadaki bulgularla benzerlik gosterdigi tespit edilmistir.
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Cizelge 4.8. Fasulye genotiplerinin bakladaki tane sayisi, 100 tane agirlig1 (g) ve tane
verimlerine (kg/da) ait veriler

Genotip no Bakladaki tane sayisi 100 tane agirhgi (g) Tane verimi (kg/da)
1 5,0 61,4 346,7
2 5,2 93,4 359,1
3 4.4 67,5 174,8
4 6,9 55,4 4240
5 3,4 104,5 286,2
6 4,8 55,3 2934
7 7,4 53,6 204,9
8 51 1254 325,3
9 4,8 32,3 228,0
10 52 38,6 246,5
11 4,7 64,2 257,2
12 5,2 70,9 375,0
13 4.8 50,5 266,9
14 58 27,6 290,5
15 3,7 127,0 356,1
16 4,6 51,3 233,8
17 42 27,4 281,8
18 31 65,5 295,2
19 33 106,9 2334

20 54 234 1204
21 6,3 57,4 314,8
22 59 42,5 190,8
23 3,3 59,1 190,5
24 47 78,6 305,4
25 53 76,6 309,5
26 4,1 86,2 226,4
27 49 103,6 251,0
28 49 95,7 313,1
29 5,2 117,8 286,6
30 3,8 76,9 246,5
31 5,2 54,6 203,2
32 3,8 55,6 202,1
33 54 56,3 299,2
34 38 96,5 233,8
35 6,1 81,5 365,2
36 47 90,8 2437
37 43 74,5 238,7
38 43 43,8 161,0
39 4,6 94,3 280,5
40 5,6 64,7 395,1
41 31 80,8 1834
42 4,9 41,5 195,2
43 5,2 106,9 320,1
44 4,9 24,3 83,7
45 4.8 46,2 162,1
46 5,2 31,1 104,5
47 53 25,9 92,9
48 4,8 33,1 141,6
49 4,8 24,2 90,4
Ortalama 4.8 65,8 249,6
F degeri (genotip) 6,16** 1305,1** 773,70**
LSD (0.05)(genotip) 1,0 2,2 8,3
Varyasyon katsayisi (%) 12,0 2,1 2,1

** cok dnemli
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4.3. Kiimeleme Analizi Sonuclari

4.3.1. Genotiplerin tarimsal 6zelliklerine gore siniflandiriimasi

Gumiishane yerel fasulye genotiplerinin, tarimsal 6zellik varyabilitelerinin saptanmasi
amaciyla, 9 adet 6zellik bakimindan kiimeleme analizine tabi tutulmus ve dendogram
olusturulmustur (Sekil 4.7). Kiimeleme analizi sonucunda 4 grubun kiimelendigi
belirlenmis ve bunlarin olusturdugu grup ve alt gruplar Cizelge 4.9 ve Sekil 4.7°da

sunulmustur.

Cizelge 4.9. Tarimsal 6zelliklerin kiimeleme analizi sonucunda belirlenen grup ve alt
gruplar

Grup Altgrup Genotip Say1
A 1 30, 37, 19, 36, 26, 27, 18, 29, 34 9
2 9,10, 14, 17,11, 13, 16 7
Toplam 16
B 1 4,40,1, 35,2,12,15 7
2 24,25, 6, 33,21, 5, 39, 28,43, 8 10
Toplam 17
C 1 47,49, 44, 46 4
Toplam 4
D 1 38, 45, 20, 48 4
2 32,32,3,41,22,42,7,23 8
Toplam 12
Genel toplam 49

Grup A: Toplam genotip sayist 16 olan iki adet alt gruptan olusmaktadir. Ortalama
cigeklenme siiresi (59,3 glin) ve olgunlagma stiresi (129,6 giin) bakimindan Grup C’den
sonra ikinci; Bitki boyu (107,2 cm), ilk bakla yiiksekligi(14,2) ve bakladaki tane sayisi
(4,5 adet) bakimindan en sonda yer almaktadir. Bitkide bakla sayisi (19,3) en yiiksek
olan bu grup 100 tane agirlig1 (69,4 g) ve ortalama tane verimi (253,8 kg/da) bakimindan

ise kendine ikinci sirada yer bulmustur (Cizelge 4.10).

Grup B: Iki alt grupta toplam 17 genotip igermektedir. Baklada tane sayis1 (5,1), 100

tane agirlig (82,7g) ve ortalama tane verimi (333,5 kg/da) degerleri bakimindan birinci
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sirada yer alan bu grup c¢ikis siiresi (12,9 giin), ¢iceklenme siiresi (56,7giin) ve

olgunlagma siiresi (127,0 giin) bakimindan en diisiik ve erkenci gruptur (Cizelge 4.10).

Grup C: Tek bir alt grupta 4 genotiple temsil edilmektedir. Cikis siiresi (15,0 giin) ,
ciceklenme siiresi (59,8 giin) ve olgunlagma siiresi (131,3 giin) en uzun olan bu grup

bitkideki bakla sayisi, 100 tane agirlig1 ve tane verimi bakimindan en diisiik olan gruptur

(Cizelge 4.10).

Grup D: iki alt grupta 12 genotiple temsil edilmektedir. En yiiksek bitki boyuna sahip
grup olup (129,8) en yiiksek olan bu grup ikinci en az bitkideki bakla sayisi, bakladaki

tane sayisi, 100 tane agirligina ve tane verimine sahiptir (Cizelge 4.10).

Cizelge 4.10. Tarimsal 6zelliklere ait kiime ortalamalari

Bitkide Baklada 100

Gruplar (;.lkls. Clge}der}me Olgl.l.nla§ma Bl I.!k bak!?. bakla tane tane Ta-ne-
siiresi stiresi siiresi boyu yiiksekligi . .. verimi
sayisl sayist  agirhigi
A 14,1 59,3 129,6 107,2 14,2 19,3 4,5 694 2538
B 12,9 56,7 127,0 1154 16,6 16,2 51 82,7 3335
C 15,0 59,8 131,3 108,6 154 14,4 51 26,4 92,9
D 14,6 58,3 129,0 129,5 16,4 15,8 4,8 50,2 1775
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Dendrogram using Ward Linkage
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Sekil 4.7. Tarimsal 6zelliklere gore olusturulan hiyerarsik dendogram
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4.3.2. Genotiplerin morfolojik 6zelliklerine gore siniflandirilmasi

Glimughane yerel fasulye genotipleri, morfolojik varyabilitelerinin saptanmasi1 amaciyla,
33 adet Ozellik bakimindan kiimeleme analizine tabi tutulmus ve dendogram
olusturulmustur (Sekil 4.8). Kiimeleme analizi sonucunda 3 grubun kiimelendigi
belirlenmis ve bunlarin olusturdugu grup ve alt gruplar Cizelge 4.11 ve Sekil 4.8°de

sunulmustur.

Cizelge 4.11. Morfolojik 6zelliklerin kiimeleme analizi sonucunda belirlenen grup ve alt
gruplar

Grup Alt grup Genotip Say1
4,10, 12, 37,1, 34, 27, 46,

2 ; 49, 47,7, 43, 22, 28 14

21, 25,5, 18, 14, 36, 23, 24,
2 9

30

Toplam 23
B 1 32,38, 13,2,33 5
Toplam 5
C 1 3,29,40,45,8,9, 44, 7
2 26, 42,11, 39 4

16, 17, 19, 31, 6, 15, 41, 20,
3 48, 35 10
Toplam 21
Genel toplam 49

Grup A: En kalabalik gruptur. iki alt gruptan olusmustur. Toplam genotip sayis1 23 tiir.
Biiylime sekli olarak bodur olanlarin iki tanesi bu grupta yer almistir. Yaprak rengi tek
genotip (1) harig diger tiim genotiplerde orta yesildir. Orta yaprak¢ik ug sekli kisa olan
24, 30 nolu genotip ve orta yaprak biiyiikliigi kiiclik olan 23 nolu genotipte bu grupta yer
almistir. Cigek uzunluklari 16 mm ve lizerinde olan ve ¢igek boyutunun tamaminin biiyiik
oldugu gruptur. Cigek uzunlugu en yiiksek olan 1, 27, 34 nolu genotipler bu gruptadir.

Hillum halka rengi koyu sar1 olan 30 numarali genotip yine bu gruptadir.

Grup B: Tek alt grupta toplam 5 genotip igermektedir. Kil¢iklili olmayan genotiplerin
tamami1 bu grupta yer almistir. Orta yaprake¢ik ug¢ sekli bakimindan genotiplerin tamami
ortadir.



63

Grup C: Ug alt grupta toplam 21 genotip icermektedir. Brakte sekli orta olan 5
genotipten 4’1 bu grupta bulunmaktadir. Cigek uzunluklar1 11-15 mm arasinda degisim
gostermektedir. Cigek boyutu kiiciik olan olan 5 genotipten 4’i yine bu grupta yer
almistir. Cigek sap uzunlugu en kisa (29 nolu) ve en uzun olan (39 nolu) genotipler bu

gruptadir.
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Dendrogram using Ward Linkage
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Sekil 4.8. Genotiplerin morfolojik 6zelliklere gore olusturulan hiyerarsik dendogram
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5. SONUC ve ONERILER

Giimiishane ili Kelkit ilgesi seker fasulyesi lezzeti yoniinden Tiirkiye genelinde biiyiik bir
tine sahiptir. Diger fasulyelere gore yliksek fiyatta satilmasi ve talebin fazla olmasi en
onemli avantajlarindandir. Fakat Giimiishane’nin diger ilgelerinde bu fasulyenin
benzerleri yetistirilmektedir. Bu ¢alismamiz ile Glimiishane ilinde yetistirilen fasulye
cesitlerinin degerlendirilmesi yapilarak benzerlikleri ve farkliliklar1 saptanmistir. Bu
nedenle iiretimin standart ve daha verimli hale getirilebilmesi i¢in ilgede yetistirilen
popiilasyon igerisinden popiilasyonu en iyi sekilde temsil edebilen genotiplerin
belirlenmesine ihtiyag duyulmaktadir. Ayrica, popiilasyondaki imitvar tiplerin zaman
icerisinde kaybolmamasi ve ileride yapilacak 1slah ¢aligsmalarina dahil edilebilmesi i¢in
bunlarin toplanmasi, karakterizasyonlarinin yapilarak temel 6zelliklerinin belirlenmesi ve
muhafaza altina alinmasi gerekmektedir. Buradan hareketle bolgeye has fasulye
materyalinden fasulye genotiplerinin karakterizasyon yapilmasi ve bu genotiplerden
ileriki galigmalarda kullanilmak tizere iistiin 6zellikli olanlarin belirlenmesi amaciyla
yiirlitiilen bu caligmada elde edilen sonuclar ve oneriler asagida maddeler halinde

verilmistir.

1. Morfolojik ozelliklere sahip gozlemlerde yapilan kiimeleme analizi
sonucunda genotiplerin 3 ana grupta toplandigi tespit edilmistir.

2. Arastirmada incelenen tarimsal 6zellikler bakimindan genotipler arasindaki
varyasyonun ¢ok 6nemli oldugu belirlenmistir.

3. Tarmmsal 6zellikler bakimindan kiimeleme analizi sonucunda genotiplerin 4
ana grupta toplandigi belirlenmistir.

4. Kimeleme analizi sonucunda ortalama tane verimi, 100 tane agirligi ve
bakladaki tane sayis1 bakimindan en yliksek ve erkenci genotiplerin yeraldigi
grupta bulunan genotiplerin (4, 40, 1, 35, 2, 12, 15) sonraki iiriin yillarinda
hem tarla sartlarinda verim ve verim unsurlar1 hemde laboratuvarda tane kalite
parametreleri yoniinden degerlendirilmesi gerekmektedir. Boylece tarla
kosullarinda iistiin 6zelliklerini devam ettiren teknolojik 6zellikleri yiiksek

genotipler gesit gelistirme ¢alismalarinda degerlendirilmesi uygundur.
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